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Ｂｉｏｌｏｇｙ，２０１３，１３（１）：９１．
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ｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓｏｆｔｈｅＵｎｉｔｅｄＳｔａｔｅｓｏｆＡｍｅｒｉｃａ，

２０１２，１０９：Ｅ２１５５Ｅ２１６４．

［１３］ＬｉｕＢＨ，ＫａｎａｚａｗａＡ，ＭａｔｓｕｍｕｒａＨ，ｅｔａｌ．Ｇｅｎｅｔｉｃｒｅｄｕｎｄａｎｃｙ
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［１４］ＷａｎｇＪＦ，ＺｈａｎｇＣＭ，ＬｉｕＷ，ｅｔａｌ．Ｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆｔｇｗ６

ｍｕｔａｎｔｓｉｎｒｉｃｅｂａｓｅｄｏｎＣＲＩＳＰＲ／Ｃａｓ９ｔｅｃｈｎｏｌｏｇｙ［Ｊ］．Ａｃｔａ

ＡｇｒｏｎｏｍｉｃａＳｉｎｉｃａ，２０１６，４２（８）：１１６０１１６７．
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Ｃｅｎｔｒａｌｐｌａｙｅｒｓｉｎｐｈｙｔｏｃｈｒｏｍｅｍｅｄｉａｔｅｄｌｉｇｈｔｓｉｇｎａｌｉｎｇｎｅｔｗｏｒｋｓ
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