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０１Ｇ０９９２０００１Ｇ１３９７０００１Ｇ１４７９０００１Ｇ１５３７０００１Ｇ１５９１０００１Ｇ１６３８０００１Ｇ１７３２０００１Ｇ１７６７０００１Ｇ１８０６００

０１Ｇ１８１４０００１Ｇ２０１８０００１Ｇ２０８９０００１Ｇ２２８００００１Ｇ２３０５０００１Ｇ２３４１０００１Ｇ２３６００００１Ｇ２３７１０００１Ｇ２４５３００

０２Ｇ００６９０００２Ｇ０２０１０００２Ｇ０４３９０００２Ｇ０７１６０００２Ｇ０７７９０００２Ｇ０８７１０００２Ｇ０９４２０００２Ｇ１０２００００２Ｇ１１３４００

０２Ｇ１１４５０００２Ｇ１１８６０００２Ｇ１３３１０００２Ｇ１３６６０００２Ｇ１４４１０００２Ｇ１６０４０００２Ｇ１７４５０００２Ｇ１７９６０００２Ｇ１８２７００

０２Ｇ２０１８０００２Ｇ２０５９０００２Ｇ２１７２０００２Ｇ２１９００００２Ｇ２２３８０００２Ｇ２２７３０００２Ｇ２５０６０００２Ｇ２８４７０００２Ｇ２８５４００

０２Ｇ３０９７０００３Ｇ０００３０００３Ｇ００１３０００３Ｇ０２２００００３Ｇ０２２１０００３Ｇ０２６７０００３Ｇ０２７８０００３Ｇ０８１８０００３Ｇ１０８３００

０３Ｇ１０８５０００３Ｇ１４８００００３Ｇ１６１２０００３Ｇ１７８４０００３Ｇ１８４３０００３Ｇ１８９００００３Ｇ２０５１０００３Ｇ２２３８０００３Ｇ２２７９００

０３Ｇ２３８００００３Ｇ２３９２０００３Ｇ２６４７０００４Ｇ００７００００４Ｇ０１０２０００４Ｇ０３９００００４Ｇ０５７３０００４Ｇ０６２１０００４Ｇ０７８８００

０４Ｇ１２７５０００４Ｇ１６６５０００４Ｇ１８６８０００４Ｇ２０３７０００４Ｇ２４３２０００４Ｇ２４３３０００４Ｇ２５５３０００５Ｇ００８８０００５Ｇ０２６４００

０５Ｇ０６９００００５Ｇ０７６００００５Ｇ０７８９０００５Ｇ０７９５０００５Ｇ１２２７０００５Ｇ１２５５０００５Ｇ１３１９０００５Ｇ１３２７０００５Ｇ１３７９００

０５Ｇ１５７５０００５Ｇ１５９７０００５Ｇ１８２９０００５Ｇ１８３９０００５Ｇ２２８００００５Ｇ２４０３０００５Ｇ２４４３０００５Ｇ２４４４０００６Ｇ００６９００

０６Ｇ０４０００００６Ｇ０５７９０００６Ｇ０８０４０００６Ｇ０８０５０００６Ｇ１１０００００６Ｇ１１９９０００６Ｇ１２０１０００６Ｇ１２２３０００６Ｇ１５４６００

０６Ｇ１６１６０００６Ｇ１６１９０００６Ｇ１７９１０００６Ｇ１９６００００６Ｇ２０６９０００６Ｇ２１１９０００６Ｇ２２２６０００６Ｇ２５４６０００６Ｇ２８９８００

０６Ｇ３０１６０００６Ｇ３１１６０００６Ｇ３１１７０００６Ｇ３２２５０００８Ｇ００６７０００８Ｇ０３４６０００８Ｇ０３４９０００８Ｇ０７７７０００８Ｇ０８０３００

０８Ｇ０８６５０００８Ｇ０９２９０００８Ｇ０９６９０００８Ｇ１１７４０００８Ｇ１２３７０００８Ｇ１３３５０００８Ｇ１４０７０００８Ｇ１４１６０００８Ｇ１６０２００

０８Ｇ１７２５０００８Ｇ２０８９０００８Ｇ２１３８０００８Ｇ２４１１０００８Ｇ２５２４０００８Ｇ２５４３０００８Ｇ２８５３０００８Ｇ２９１７０００８Ｇ２９１８００

０８Ｇ２９４９０００８Ｇ２９５９０００８Ｇ３０２３０００８Ｇ３０４４０００８Ｇ３４９８０００９Ｇ０００４０００９Ｇ００６４０００９Ｇ０１７１０００９Ｇ０４３６００

０９Ｇ０８６６０００９Ｇ０８８００００９Ｇ０９７８０００９Ｇ１２６１０００９Ｇ１６０３０００９Ｇ１６８８０００９Ｇ１８０５０００９Ｇ２００６０００９Ｇ２０９７００

０９Ｇ２２７００００９Ｇ２３２２０００９Ｇ２３５８０００９Ｇ２３６７０００９Ｇ２３７２０００９Ｇ２３７８０００９Ｇ２５１００００９Ｇ２６１９０００９Ｇ２７２０００

０９Ｇ２８３００００９Ｇ２８６１０００９Ｇ２８６３００１０Ｇ００８１００１０Ｇ０１８１００１０Ｇ０７４１００１０Ｇ０９３８００１０Ｇ０９４３００１０Ｇ１３８９００

１０Ｇ１４５７００１０Ｇ１４８０００１０Ｇ１９０６００１０Ｇ１９１１００１０Ｇ２３０１００１０Ｇ２４００００１０Ｇ２４７７００１０Ｇ２５８２００１０Ｇ２６０１００

１０Ｇ２７７６００１０Ｇ２８４８００１１Ｇ００６２００１１Ｇ００７２００１１Ｇ００８８００１１Ｇ０１３５００１１Ｇ０１５０００１１Ｇ０３３３００１１Ｇ０５９６００

１１Ｇ０６１６００１１Ｇ０６５３００１１Ｇ０６９９００１１Ｇ０７９７００１１Ｇ０８１４００１１Ｇ０８５６００１１Ｇ１０４４００１１Ｇ１０５６００１１Ｇ１２１５００

１１Ｇ１３１４００１１Ｇ１３６４００１１Ｇ１６２７００１１Ｇ１９０３００１１Ｇ２１３３００１１Ｇ２５４２００１２Ｇ００１１００１２Ｇ００４３００１２Ｇ００５６００

１２Ｇ００９８００１２Ｇ０３０５００１２Ｇ０４６６００１２Ｇ０５５７００１２Ｇ０６０１００１２Ｇ１０２８００１２Ｇ１１５５００１２Ｇ１１８２００１２Ｇ１４６９００



１８０　　
% < À &

２
×

�X

１

P�

Ｓｕｂｆａｍｉｌｙ
«]�3

Ｎｏｏｆｍｅｍｂｅｒ
«]

Ｍｅｍｂｅｒ

１２Ｇ１８３６００１２Ｇ１８４２００１２Ｇ１８７９００１２Ｇ１８８０００１２Ｇ１８９１００１２Ｇ２３９３００１３Ｇ００１７００１３Ｇ００８４００１３Ｇ０６０８００

１３Ｇ０６２３００１３Ｇ１１８７００１３Ｇ１１９７００１３Ｇ１２１８００１３Ｇ１３５０００１３Ｇ１４１４００１３Ｇ１５０３００１３Ｇ１５４７００１３Ｇ１６９８００

１３Ｇ２３２０００１３Ｇ２３９６００１３Ｇ２４００００１３Ｇ２６０５００１３Ｇ３１２６００１３Ｇ３１３２００１３Ｇ３１３３００１３Ｇ３３２４００１３Ｇ３４５０００

１３Ｇ３４６８００１３Ｇ３５７０００１４Ｇ００３０００１４Ｇ００３９００１４Ｇ０１７３００１４Ｇ０２８５００１４Ｇ０６６１００１４Ｇ１５９２００１４Ｇ１８４６００

１４Ｇ１９０５００１４Ｇ１９４４００１４Ｇ２０７１００１４Ｇ２２４４００１５Ｇ０１６６００１５Ｇ０５９０００１５Ｇ０９３８００１５Ｇ１０３１００１５Ｇ１４９５００

１５Ｇ１９３７００１５Ｇ２２８６００１５Ｇ２５４８００１５Ｇ２７０８００１５Ｇ２７２１００１５Ｇ２７３２００１６Ｇ０２２１００１６Ｇ０２６０００１６Ｇ０３４６００

１６Ｇ０３５６００１６Ｇ０４９１００１６Ｇ０４９８００１６Ｇ１１５６００１６Ｇ１５２８００１６Ｇ１６１８００１６Ｇ１７２８００１６Ｇ２０４８００１６Ｇ２０６０００

１６Ｇ２０９７００１６Ｇ２１１９００１６Ｇ２１８４００１６Ｇ２２１３００１７Ｇ０２４１００１７Ｇ０２４９００１７Ｇ０５７５００１７Ｇ０７２１００１７Ｇ０９９５００

１７Ｇ１０１９００１７Ｇ１１７０００１７Ｇ１２４２００１７Ｇ１２４３００１７Ｇ１６５８００１７Ｇ１７５８００１７Ｇ１８６７００１７Ｇ２０９７００１７Ｇ２２０１００

１７Ｇ２６２７００１８Ｇ０５６０００１８Ｇ０８５９００１８Ｇ０９４７００１８Ｇ１２６７００１８Ｇ１２８１００１８Ｇ１３４７００１８Ｇ１３９８００１８Ｇ１５１６００

１８Ｇ２３０２００１８Ｇ２４１５００１８Ｇ２５２８００１８Ｇ２５９８００１８Ｇ２６０３００１８Ｇ２６１２００１８Ｇ２６２２００１８Ｇ２６３５００１８Ｇ２７５０００

１８Ｇ２７７０００１８Ｇ２８７５００１８Ｇ２８８１００１９Ｇ０２３４００１９Ｇ０２５７００１９Ｇ０２６４００１９Ｇ０９０９００１９Ｇ１０２３００１９Ｇ１４１８００
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