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［２］　ＨｏｎｇＧ，ＭａｎｄａｌＰＫ，ＬｉｍＫ，ｅｔａｌ．Ｆｅｒｍｅｎｔａｔｉｏｎｉｎｃｒｅａｓｅｓｉｓｏｆｌａ
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［６］　ＫｉｍＫ，ＬｉｍＫ，ＳｈｉｎＨ，ｅｔａｌ．Ｉｎｈｉｂｉｔｏｒｙｅｆｆｅｃｔｓｏｆｂｌａｃｋｓｏｙｂｅａｎｏｎ

ｐｌａｔｅｌｅｔａｃｔｉｖａｔｉｏｎｍｅｄｉａｔｅｄｔｈｒｏｕｇｈｉｔｓａｃｔｉｖｅｃｏｍｐｏｎｅｎｔｏｆａｄｅｎｏ
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ｍｏｔｅｒａｒｃｈｉｔｅｃｔｕｒｅｂｅｔｗｅｅｎｐｌａｎｔｓａｎｄｍａｍｍａｌｓｒｅｖｅａｌｅｄｂｙＬＤＳＳ
ａｎａｌｙｓｉｓ［Ｊ］．ＮｕｃｌｅｉｃＡｃｉｄｓＲｅｓｅａｒｃｈ，２００７，３５（１８）：６２１９６２２６．
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（１２）：１６８５１６８８．（ＺｈｏｕＷ，ＣａｉＷＷ，ＺｈｏｕＤＦ，ｅｔａｌ．Ｂｉｏｉｎｆｏｒ
ｍａｔｉｃｓａｎａｌｙｓｉｓｏｎ５′ｒｅｇｕｌａｔｏｒｙｒｅｇｉｏｎｓｅｑｕｅｎｃｅｐｒｏｐｅｒｔｉｅｓｏｆｇｅｎｅ
ｅｎｃｏｄｉｎｇｔｉｇｈｔｊｕｎｃｔｉｏｎｐｒｏｔｅｉｎＣｌａｕｄｉｎ１５［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＨａｉｎａｎ
ＭｅｄｉｃａｌＣｏｌｌｅｇｅ，２０１２，１８（１２）：１６８５１６８８．）

［９］　ＺｈａｏＹ，ＬｉＸ，ＣｈｅｎＷ，ｅｔａｌ．Ｗｈｏｌｅｇｅｎｏｍｅｓｕｒｖｅｙａｎｄｃｈａｒａｃｔｅｒ
ｉｚａｔｉｏｎｏｆＭＡＤＳｂｏｘｇｅｎｅｆａｍｉｌｙｉｎｍａｉｚｅａｎｄｓｏｒｇｈｕｍ［Ｊ］．Ｐｌａｎｔ
Ｃｅｌｌ，ＴｉｓｓｕｅａｎｄＯｒｇａｎＣｕｌｔｕｒｅ（ＰＣＴＯＣ），２０１１，１０５（２）：
１５９１７３．

［１０］ＶｅｒｈｏｅｖｅｎＫＪＦ，ＪａｎｓｅｎＪＪ，ｖａｎＤｉｊｋＰＪ，ｅｔａｌ．Ｓｔｒｅｓｓｉｎｄｕｃｅｄ
ＤＮＡｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｃｈａｎｇｅｓａｎｄｔｈｅｉｒｈｅｒｉｔａｂｉｌｉｔｙｉｎａｓｅｘｕａｌｄａｎｄｅｌｉ
ｏｎｓ［Ｊ］．ＮｅｗＰｈｙｔｏｌｏｇｉｓｔ，２０１０，１８５（４）：１１０８１１１８．

［１１］ＤｏｗｅｎＲＨ，ＰｅｌｉｚｚｏｌａＭ，ＳｃｈｍｉｔｚＲＪ，ｅｔａｌ．Ｗｉｄｅｓｐｒｅａｄｄｙｎａｍｉｃ

ＤＮＡｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｉｎｒｅｓｐｏｎｓｅｔｏｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．Ｐｒｏｃｅｅｄｉｎｇｓｏｆ
ｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓ，ＵＳＡ，２０１２，１０９（３２）：
２１８３２１９１．

［１２］ＫｏｖａｒＡ，ＫｏｕｋａｌｏｖａＢ，ＢｅｚｄｅＭ，ｅｔａｌ．Ｈｙｐｅｒｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｏｆｔｏｂａｃｃｏ
ｈｅｔｅｒｏｃｈｒｏｍａｔｉｃｌｏｃｉｉｎｒｅｓｐｏｎｓｅｔｏｏｓｍｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．ＴＡＧＴｈｅｏ
ｒｅｔｉｃａｌａｎｄＡｐｐｌｉｅｄＧｅｎｅｔｉｃｓ，１９９７，９５（１）：３０１３０６．

［１３］ＳｔｅｗａｒｄＮ，ＩｔｏＭ，ＹａｍａｇｕｃｈｉＹ，ｅｔａｌ．ＰｅｒｉｏｄｉｃＤＮＡｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｉｎ
ｍａｉｚｅｎｕｃｌｅｏｓｏｍｅｓａｎｄｄｅｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｂｙｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．
ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｌｏｇｉｃａｌＣｈｅｍｉｓｔｒｙ，２００２，７７（４０）：３７７４１．

［１４］ＰａｖｌｏｐｏｕｌｏｕＡ，ＫｏｓｓｉｄａＳ．Ｐｌａｎｔｃｙｔｏｓｉｎｅ５ＤＮＡｍｅｔｈｙｌｔｒａｎｓｆｅｒａｓ
ｅｓ：ｓｔｒｕｃｔｕｒｅ，ｆｕｎｃｔｉｏｎ，ａｎｄｍｏｌｅｃｕｌａｒｅｖｏｌｕｔｉｏｎ［Ｊ］．Ｇｅｎｏｍｉｃｓ，
２００７，９０（４）：５３０５４１．
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，２０１３，３５（２）：２２５２３０．（ＦａｎｇＳ
Ｍ，ＬｉａｎｇＸＬ，ＪｉＷＢ，ｅｔａｌ．ＢｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓａｎａｌｙｓｉｓｏｆＤＮＡｍｅｔｈｙ
ｌａｓｅｆｒｏｍｓｏｙｂｅａｎ［Ｊ］．ＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆＯｉｌＣｒｏｐＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１３，
３５（２）：２２５２３０．）

［１６］
é04

，
Ó%ê

．
#ÂÃóÛQ��7Ò@ú

［Ｊ］．
F¯()

，

２０１０，２２（２）：１０９１１４．（ＸｕＬＹ，ＣｈｅｎＤＧ．Ｒｅｓｅａｒｃｈｐｒｏｇｒｅｓｓ
ａｎｄｐｒｏｓｐｅｃｔｏｆｈｉｓｔｏｎｅｄｅｍｅｔｈｙｌａｓｅｓ［Ｊ］．ＣｈｉｎｅｓｅＢｕｌｌｅｔｉｎｏｆＬｉｆｅ
Ｓｃｉｅｎｃｅｓ，２０１０，２２（２）：１０９１１４．）

［１７］ＧｅｈｒｉｎｇＭ，ＲｅｉｋＷ，ＨｅｎｉｋｏｆｆＳ．ＤＮＡｄｅｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｂｙＤＮＡｒｅ
ｐａｉｒ［Ｊ］．ＴｒｅｎｄｓｉｎＧｅｎｅｔｉｃｓ，２００９，２５（２）：８２９０．

［１８］ＺｈｕＪＫ．ＡｃｔｉｖｅＤＮＡｄｅｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎｍｅｄｉａｔｅｄｂｙＤＮＡｇｌｙｃｏｓｙｌａｓｅｓ
［Ｊ］．ＡｎｎｕａｌＲｅｖｉｅｗｏｆＧｅｎｅｔｉｃｓ，２００９，４３：１４３．

（
tuk

４７８
l

）

［７］　
â%�

，
Ápç

，
âpF

，
(

．
/'bPk

Ｄ
ëì�©ª~íÀ

y�¾yY:~

［Ｊ］．
�ç()

，２０１０，３１（３）：２６２２６６．（Ｗａｎｇ
ＣＱ，ＲｅｎＨＷ，ＷａｎｇＨＦ，ｅｔａｌ．Ａｎｔｉｏｘｉｄａｎｔｆｕｎｃｔｉｏｎｏｆｂｌａｃｋｓｏｙ
ｂｅａｎｐｅｐｔｉｄｅｉｎＤｇａｌａｃｔｏｓｅｉｎｄｕｃｅｄｓｅｎｅｓｃｅｎｔｍｉｃｅ［Ｊ］．ＦｏｏｄＳｃｉ
ｅｎｃｅ，２０１０，３１（３）：２６２２６６．）

［８］　
éîï

，
àð

，
éñò

，
(

．
/'óò�×Ày�eÿ¨©ª¦

D7Ò

［Ｊ］．
s¥)ú

，２００７，２９（２）：１６０１６２．（ＺｈａｎｇＲＦ，
ＨｕａｎｇＦ，ＸｕＺＨ，ｅｔａｌ．Ｓｔｕｄｙｏｎｔｈｅａｎｔｉｏｘｉｄａｔｉｖｅａｃｔｉｖｉｔｙａｎｄｐｏ
ｔｅｎｔｉａｌａｎｔｉａｇｉｎｇｅｆｆｅｃｔｏｆｂｌａｃｋｓｏｙｂｅａｎｃｏａｔｅｘｔｒａｃｔｓ［Ｊ］．Ａｃｔａ
ＮｕｔｒｉｍｅｎｔａＳｉｎｉｃａ，２００７，２９（２）：１６０１６２．）

［９］　ＬａｉＪＸ，ＸｉｎＣ，ＺｈａｏＹ，ｅｔａｌ．Ｓｔｕｄｙｏｆａｃｔｉｖｅｉｎｇｒｅｄｉｅｎｔｓｉｎｂｌａｃｋ
ｓｏｙｂｅａｎｓｐｒｏｕｔｓａｎｄｔｈｅｉｒｓａｆｅｔｙｉｎｃｏｓｍｅｔｉｃｕｓｅ［Ｊ］．Ｍｏｌｅｃｕｌｅｓ，
２０１２，１７（１０）：１１６６９１１６７９．

［１０］ＳｃｈｅｎａＭ，ＳｈａｌｏｎＤ，ＤａｖｉｓＲＷ，ｅｔａｌ．Ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｍｏｎｉｔｏｒｉｎｇｏｆ
ｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｐａｔｔｅｒｎｓｗｉｔｈａｃｏｍｐｌｅｍｅｎｔａｒｙＤＮＡｍｉｃｒｏａｒｒａｙ
［Ｊ］．Ｓｃｉｅｎｃｅ，１９９５，２７０，４６７４７０．

［１１］ＳｒｅｅｎｉｖａｓｕｌｕＮ，ＳｕｎｋａｒＲ，ＷｏｂｕｓＵ，ｅｔａｌ．Ａｒｒａｙｐｌａｔｆｏｒｍｓａｎｄ
ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓｔｏｏｌｓｆｏｒｔｈｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆｐｌａｎｔｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｏｍｅｉｎｒｅ
ｓｐｏｎｓｅｔｏａｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．ＭｅｔｈｏｄｓＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２０１０，
６３９：７１８１．

［１２］ＡｈａｒｏｎｉＡ，ＶｏｒｓｔＯ．ＤＮＡｍｉｃｒｏａｒｒａｙｓｆｏｒｆｕｎｃｔｉｏｎａｌｐｌａｎｔｇｅｎｏｍｉｃｓ
［Ｊ］．ＰｌａｎｔＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２００２，４８：９９１１８．

［１３］ＴｕｓｈｅｒＶＧ，ＴｉｂｓｈｉｒａｎｉＲ，ＣｈｕＧ．Ｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅａｎａｌｙｓｉｓｏｆｍｉｃｒｏａｒ
ｒａｙｓａｐｐｌｉｅｄｔｏｔｈｅｉｏｎｉｚｉｎｇｒａｄｉａｔｉｏｎｒｅｓｐｏｎｓｅ［Ｊ］．Ｐｒｏｃｅｅｄｉｎｇｓｏｆ
ｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓｏｆＵＳＡ，２００１，９８：５１１６５１２１．

［１４］ＨｕａｎｇＸＺ，ＱｉａｎＱ，ＬｉｕＺＢ，ｅｔａｌ．ＮａｔｕｒａｌｖａｒｉａｔｉｏｎａｔｔｈｅＤＥＰＴ
ｌｏｃｕｓｅｎｈａｎｃｅｓｇｒａｉｎｙｉｅｌｄｉｎｒｉｃｅ［Ｊ］．ＮａｔｕｒｅＧｅｎｅｔｉｃｓ，２００９，４１
（４）：４９４４９７．

［１５］ＵｌｉａｈＳ，ＫｈａｎＡＳ，ＲａｚａＡ，ｅｔａｌ．Ｇｅｎｅａｃｔｉｏｎａｎａｌｙｓｉｓｏｆｙｉｅｌｄａｎｄ
ｙｉｅｌｄｒｅｌａｔｅｄｔｒａｉｔｓｉｎｓｐｒｉｎｇｗｈｅａｔ（Ｔｒｉｔｉｃｕｍａｅｓｔｉｖｕｍ）［Ｊ］．Ｉｎｔｅｒ
ｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒｅａｎｄＢｉｏｌｏｇｙ，２０１０，１２：１２５１２８．

［１６］
`0ï

，
uôä

，
õHH

，
(

．
CDQRw�¼½�D¼ö�%

ÃrOQR

［Ｊ］．
¦×)ú

，２０１１，３７（１）：９５１０４．（ＬｉＬＹ，ＹｕＪ
Ｗ，ＺｈａｉＨＨ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｆｉｂｅｒｌｅｎｇｔｈｒｅｌａｔｅｄｇｅｎｅｓｕ
ｓｉｎｇｃｏｔｔｏｎｏｌｉｇｏｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｍｉｃｒｏａｒｒａｙｓ［Ｊ］．ＡｃｔａＡｇｒｏｎｏｍｉｃａＳｉｎｉ
ｃａ，２０１１，３７（１）：９５１０４．）

［１７］ＬｉｖａｋＫＪ，ＳｃｈｍｉｔｔｇｅｎＴＤ．Ａｎａｌｙｓｉｓｏｆｒｅｌａｔｉｖｅｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｄａ
ｔａｕｓｉｎｇｒｅａｌｔｉｍｅｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅＰＣＲａｎｄｔｈｅ２（ＤｅｌｔａＤｅｌｔａＣ（Ｔ））
Ｍｅｔｈｏｄ［Ｊ］．Ｍｅｔｈｏｄｓ，２００１，２５：４０２４０８．

［１８］ＢｏｎｅｋａｍｐＮＡ，ＶｏｌｋｌＡ，ＦａｈｉｍｉＨＤ，ｅｔａｌ．Ｒｅａｃｔｉｖｅｏｘｙｇｅｎｓｐｅ
ｃｉｅｓａｎｄｐｅｒｏｘｉｓｏｍｅｓ：ｓｔｒｕｇｇｌｉｎｇｆｏｒｂａｌａｎｃｅ［Ｊ］．Ｂｉｏｆａｃｔｏｒｓ，２００９，
３５：３４６３５５．

［１９］ ＢｒｕｎｅｌｌＤ，ＷｅｉｓｓｂａｃｈＨ，ＨｏｄｄｅｒＰ，ｅｔａｌ．Ａｈｉｇｈｔｈｒｏｕｇｈｐｕｔ
ｓｃｒｅｅｎｉｎｇｃｏｍｐａｔｉｂｌｅａｓｓａｙｆｏｒａｃｔｉｖａｔｏｒｓａｎｄｉｎｈｉｂｉｔｏｒｓｏｆｍｅｔｈｉｏ
ｎｉｎｅｓｕｌｆｏｘｉｄｅｒｅｄｕｃｔａｓｅＡ［Ｊ］．ＡｓｓａｙａｎｄＤｒｕｇＤｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔＴｅｃｈ
ｎｏｌｏｇｉｅｓ，２０１０，８：６１５６２０．

［２０］ＷｅｉｓｓｂａｃｈＨ，ＥｔｉｅｎｎｅＦ，ＨｏｓｈｉＴ，ｅｔａｌ．Ｐｅｐｔｉｄｅｍｅｔｈｉｏｎｉｎｅｓｕｌｆｏｘ
ｉｄｅｒｅｄｕｃｔａｓｅ：Ｓｔｒｕｃｔｕｒｅ，ｍｅｃｈａｎｉｓｍｏｆａｃｔｉｏｎ，ａｎｄｂｉｏｌｏｇｉｃａｌｆｕｎｃ
ｔｉｏｎ［Ｊ］．ＡｒｃｈｉｖｅｓｏｆＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙａｎｄＢｉｏｐｈｙｓｉｃｓ，２００２，３９７：
１７２１７８．

［２１］ＷｅｉｓｓｂａｃｈＨ，ＲｅｓｎｉｃｋＬ，ＢｒｏｔＮ．Ｍｅｔｈｉｏｎｉｎｅｓｕｌｆｏｘｉｄｅｒｅｄｕｃｔａｓｅｓ：
Ｈｉｓｔｏｒｙａｎｄｃｅｌｌｕｌａｒｒｏｌｅｉｎｐｒｏｔｅｃｔｉｎｇａｇａｉｎｓｔｏｘｉｄａｔｉｖｅｄａｍａｇｅ
［Ｊ］．ＢｉｏｃｈｉｍｉｃａｅｔＢｉｏｐｈｙｓｉｃａＡｃｔａ，２００５，１７０３，２０３２１２．

［２２］ＲｕａｎＨ，ＴａｎｇＸＤ，ＣｈｅｎＭＬ，ｅｔａｌ．Ｈｉｇｈｑｕａｌｉｔｙｌｉｆｅｅｘｔｅｎｓｉｏｎｂｙ
ｔｈｅｅｎｚｙｍｅｐｅｐｔｉｄｅｍｅｔｈｉｏｎｉｎｅｓｕｌｆｏｘｉｄｅｒｅｄｕｃｔａｓｅ［Ｊ］．Ｐｒｏｃｅｅｄ
ｉｎｇｓｏｆｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓｏｆＵＳＡ，２００２，９９：
２７４８２７５３．

［２３］ＷａｌｔｅｒＳ，ＢｕｃｈｎｅｒＪ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｃｈａｐｅｒｏｎｅｓｃｅｌｌｕｌａｒｍａｃｈｉｎｅｓｆｏｒ
ｐｒｏｔｅｉｎｆｏｌｄｉｎｇ［Ｊ］．ＡｎｇｅｗａｎｄｔｅＣｈｅｍｉｅ（ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＥｄｉｔｉｏｎｉｎ
Ｅｎｇｌｉｓｈ），２００２，４１：１０９８１１１３．

［２４］ＢｏｒｇｅｓＪＣ，ＲａｍｏｓＣＨ．Ｐｒｏｔｅｉｎｆｏｌｄｉｎｇａｓｓｉｓｔｅｄｂｙｃｈａｐｅｒｏｎｅｓ
［Ｊ］．ＰｒｏｔｅｉｎＰｅｐｔｉｄｅＬｅｔｔ，２００５，１２：２５７２６１．

［２５］ＳａｎｔｏｒｏＭＧ．Ｈｅａｔｓｈｏｃｋｆａｃｔｏｒｓａｎｄｔｈｅｃｏｎｔｒｏｌｏｆｔｈｅｓｔｒｅｓｓｒｅ
ｓｐｏｎｓｅ［Ｊ］．ＢｉｏｃｈｅｍｉｃａｌＰｈａｒｍａｃｏｌｏｇｙ，２０００，５９：５５６３．


