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Ｇｌｙｍａ１６ｇ０５６２０．１ ２１６ ２４５２１．６ ８．５３ ６１．３９ －０．６９９
Ｇｌｙｍａ１６ｇ２６８１０．１ ４１０ ４６６５５．２ ６．３３ ５７．０５ －０．７７４
Ｇｌｙｍａ１７ｇ１０９７０．１ ３５０ ３９４９０．６ ７．６２ ６５．１７ －０．５７２
Ｇｌｙｍａ１８ｇ０５０２０．１ ６７８ ７６５３８．１ ５．５２ ７１．３０ －０．５０５
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Ｇｌｙｍａ０９ｇ３１６５０．１ ３３１ ３７１５１．１ ８．５６ ７４．８０ －０．４６７
Ｇｌｙｍａ０９ｇ３６８２０．１ ３５９ ４１２７７．０ ７．７０ ５３．２０ －１．００６
Ｇｌｙｍａ１０ｇ３４１３０．１ ４６５ ５２０４４．４ ６．８５ ５８．３４ －０．７７２
Ｇｌｙｍａ０６ｇ１５９９０．１ ３２４ ３７０９１．７ ４．７２ ６５．８６ －０．５４２
Ｇｌｙｍａ２０ｇ３３４３０．１ ４６５ ５２０９９．４ ６．８１ ６０．００ －０．７４９
Ｇｌｙｍａ０６ｇ１５８４０．１ ５０３ ５４４６６．８ ４．８２ ７１．１１ －０．３５１
Ｇｌｙｍａ０５ｇ３５０９０．１ ３２１ ３６３４３．７ ７．７７ ６０．７２ －０．７０４
Ｇｌｙｍａ０５ｇ２３８４０．１ ３４５ ３８９０４．４ ５．６６ ５６．７８ －０．６１７
Ｇｌｙｍａ０５ｇ００９３０．１ ３４８ ３９１８５．１ ６．７２ ６２．７６ －０．５８４
Ｇｌｙｍａ０２ｇ４０７５０．１ ６４３ ７３２７１．２ ５．２６ ４４．１３ －０．５４９
Ｇｌｙｍａ０２ｇ０７７６０．１ ４１０ ４６７６２．４ ６．３３ ５５．１５ －０．７８５
Ｇｌｙｍａ０１ｇ００８８０．１ ４６２ ５２０７４．１ ６．５８ ６１．４１ －０．８３３
Ｇｌｙｍａ１２ｇ０２５４０．１ ２９７ ３４３３４．５ ８．５１ ７１．５２ －０．６２３
Ｇｌｙｍａ１２ｇ３５０００．１ ３４５ ３８９８１．７ ８．１５ ７０．２３ －０．６１２
Ｇｌｙｍａ０２ｇ２６４８０．１ ２６８ ３０５６１．７ ８．１０ ６４．８１ －０．６１９
Ｇｌｙｍａ０６ｇ３８４１０．１ ３３７ ３８００３．９ ６．２６ ６５．３１ －０．５１３
Ｇｌｙｍａ０１ｇ０６１５０．１ ２７９ ３１９８８．３ ９．０１ ７０．２２ －０．６４３
Ｇｌｙｍａ０６ｇ１１９７０．１ ２９９ ３３９４９．４ ６．５４ ６３．９８ －０．６５３
Ｇｌｙｍａ０４ｇ４２８００．１ ３００ ３４３１０．１ ８．６０ ６３．０７ －０．６７２
Ｇｌｙｍａ０２ｇ１２２２０．１ ２７９ ３２０４０．４ ９．００ ６９．１８ －０．６２２
Ｇｌｙｍａ１４ｇ２４２２０．１ ２８０ ３１７７７．０ ７．０３ ６６．２１ －０．６２９
Ｇｌｙｍａ１９ｇ４４８９０．１ ２６５ ３０６２４．７ ６．６０ ６９．４７ －０．５７８
Ｇｌｙｍａ０２ｇ３８７１０．１ １３１ １５２０５．３ ８．４４ ７５．８０ －０．５６０
Ｇｌｙｍａ０８ｇ１８４７０．１ ３０２ ３４３５７．１ ８．０４ ６２．６２ －０．５９５
Ｇｌｙｍａ１５ｇ０５６９０．１ １９１ ２２０６６．５ ５．１４ ６９．３２ －０．７２９
Ｇｌｙｍａ０１ｇ０５６８０．１ ４３８ ４９７２３．０ ５．９５ ６６．００ －０．５６８
Ｇｌｙｍａ０５ｇ３２８５０．１ ２９８ ３４２３．７ ６．４６ ６４．１６ －０．７２６
Ｇｌｙｍａ０９ｇ３６６００．１ ３６５ ４２３４３．６ ６．１２ ７１．８１ －０．７２７
Ｇｌｙｍａ１０ｇ３６０５０．２ ３５０ ４０２９６．９ ６．２７ ５０．６６ －０．７９１
Ｇｌｙｍａ１２ｇ００７６０．１ ３５８ ４１５２０．５ ５．６６ ７２．１２ －０．７１９
Ｇｌｙｍａ０４ｇ１３６６０．２ ３６１ ４２２４８．１ ５．９７ ５７．８４ －０．９３４
Ｇｌｙｍａ１９ｇ４４９１０．１ ２６５ ３０５８８．６ ６．０９ ６４．３４ －０．５９１
Ｇｌｙｍａ１１ｇ０７９９０．２ ３７５ ４２６８１．８ ５．２２ ６９．８９ －０．６３９
Ｇｌｙｍａ０６ｇ４４２５０．２ ２８５ ３２３８５．４ ８．４１ ６４．２１ －０．８６４
Ｇｌｙｍａ１３ｇ３９０９０．２ ３７０ ４１８１９．７ ７．１０ ６０．０５ －０．６９９
Ｇｌｙｍａ１８ｇ４９６２０．３ ３６４ ４１１５６．２ ５．４３ ５３．９０ －０．７３１
Ｇｌｙｍａ２０ｇ０４４００．２ ２８０ ３２１３２．６ ８．１５ ６８．６１ －０．６１０
Ｇｌｙｍａ１３ｇ２４３２０．１ ３２９ ３７３５０．８ ６．４０ ６８．１５ －０．８００
Ｇｌｙｍａ０７ｇ０５６６０．１ ４００ ４５０４５．５ ６．１１ ５３．４０ －０．９７９
Ｇｌｙｍａ１９ｇ００６４０．２ ４２９ ４８１５８．６ ６．０２ ６３．４０ －０．７１７
Ｇｌｙｍａ０４ｇ３８５６０．１ ２９１ ３３６５４．１ ６．４１ ６６．３２ －０．７５８
Ｇｌｙｍａ０６ｇ３８４４０．２ ３６８ ４０９３９．２ ６．２６ ６２．７７ －０．７９７
Ｇｌｙｍａ１２ｇ２２８８０．１ ３４０ ３７９８３．８ ６．０１ ６３．６２ －０．４７８
Ｇｌｙｍａ０２ｇ１１１４０．１ ４３６ ４８５３４．０ ５．１４ ６９．９５ －０．７３２
Ｇｌｙｍａ０１ｇ２２５１０．１ ４２６ ４７９７３．３ ４．９８ ６８．１７ －０．７９６
Ｇｌｙｍａ１７ｇ０８３９１．１｜ ３７０ ４２８３７．６ ６．４３ ６０．２７ －０．８５１
Ｇｌｙｍａ１６ｇ０２２００．２ ４４３ ４９４１０．５ ６．３５ ５７．４５ －０．８３３
Ｇｌｙｍａ０５ｇ０４２５０．２ ４６３ ４２３０２．８ ６．４１ ５８．０８ －０．９１３
Ｇｌｙｍａ１２ｇ３１２１１．１ ３７１ ４１７８８．３ ８．５０ ６１．９７ －０．６０３
Ｇｌｙｍａ０５ｇ０９１１０．２ ３９３ ４４３３６．２ ５．１４ ６５．５０ －０．７３８
Ｇｌｙｍａ０６ｇ４７６８０．１ ３６３ ４２４５７．４ ６．０３ ５９．８９ －０．９２５
Ｇｌｙｍａ０２ｇ０５６２０．１ ３６２ ４２０２２．２ ６．１０ ７０．２８ －０．７０６
Ｇｌｙｍａ０１ｇ３７３１０．２ ３４４ ３９５８５．２ ５．１４ ６７．９９ －０．７２６
Ｇｌｙｍａ１１ｇ０３３４０．１ ３５６ ４１２２４．２ ６．９２ ６１．３５ －０．８０１
Ｇｌｙｍａ０７ｇ０５３５１．２ ４９７ ５６７４０．６ ５．７７ ７２．６８ －０．５９２
Ｇｌｙｍａ１９ｇ０８５１０．１ ３１４ ３５２１４．９ ４．９５ ６６．５０ －０．７９３
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Ｇｌｙｍａ１５ｇ４０９５０．１ ３１８ ３６９３８．９ ６．８９ ５７．８９ －０．９５９
Ｇｌｙｍａ２０ｇ３２６９０．２ ４３９ ４９４９２．６ ５．２５ ７９．０２ －０．５９６
Ｇｌｙｍａ０６ｇ１６４４０．１ ２９５ ３４１７４．４ ６．１０ ６７．４２ －０．８０６
Ｇｌｙｍａ０３ｇ２７５８０．１ １９７ ２１３９９．５ ４．３４ ７６．２４ －０．７０３
Ｇｌｙｍａ０６ｇ１４２５０．１ ２２３ ２４２６２．５ ４．２７ ６９．９６ －０．７９５
Ｇｌｙｍａ１９ｇ３０５５０．１ ２０５ ２２４５２．８ ４．４６ ７４．６８ －０．８２３
Ｇｌｙｍａ１９ｇ３０５４０．１ ２０２ ２１９９８．２ ４．４０ ７６．７８ －０．７２１
Ｇｌｙｍａ０４ｇ４０５５０．１ ２２３ ２４２４５．５ ４．２６ ６８．２５ －０．８４０
Ｇｌｙｍａ０４ｇ４０５４０．１ ２１８ ２３７３５．２ ４．４３ ７３．８５ －０．７２７
Ｇｌｙｍａ０１ｇ１８７８０．１ １５９ １７４０５．７ ６．１６ ８２．８３ －０．５８８
Ｇｌｙｍａ１２ｇ０４３８３．１ １６１ １７５１９．８ ７．９１ ７８．８２ －０．６２４
Ｇｌｙｍａ０３ｇ２７５７０．１ ２０３ ２２１２９．３ ４．４３ ７３．９９ －０．７８５
Ｇｌｙｍａ０６ｇ１４２６０．１ ２２５ ２４２７６．６ ４．３３ ７２．４４ －０．７５２
Ｇｌｙｍａ０８ｇ４７５２０．１ ２２４ ２５６１９．０ ９．３６ ６７．８１ －０．６８０
Ｇｌｙｍａ１３ｇ３５５５０．１ ３４３ ３８６６６．４ ８．１１ ６８．４０ －０．５９７
Ｇｌｙｍａ１８ｇ５３９５４．１ ２２９ ２６１７３．４ ８．９９ ６２．１０ －０．７９１
Ｇｌｙｍａ１６ｇ２６７４０．１ ４５５ ５１９０１．０ ８．３９ ７１．６５ －０．５９１
Ｇｌｙｍａ１７ｇ００６５０．２ ４０３ ４５８０３．４ ６．５１ ６３．１８ －０．６９７
Ｇｌｙｍａ１３ｇ３５５６０．１ ３７５ ４１４３３．３ ７．８２ ６１．９２ －０．７２２
Ｇｌｙｍａ０４ｇ３８９９０．１ ２０１ ２３１５７．９ ４．９４ ７１．７４ －０．５３０
Ｇｌｙｍａ０６ｇ２１０２０．１ ３５７ ４０１９９．３ ８．８２ ６６．８９ －０．５７１
Ｇｌｙｍａ１６ｇ０４７２０．１ ４０７ ４６０８９．２ ６．２０ ６３．７３ －０．８２０
Ｇｌｙｍａ１８ｇ１３５７４．１ ３０４ ３５３０８．２ ８．７４ ６４．７０ －０．６８１
Ｇｌｙｍａ１３ｇ１８６２０．２ ２９１ ３３１７７．２ ６．４９ ６７．０１ －０．６０７
Ｇｌｙｍａ１３ｇ４０２５１．１ ３４９ ３９９３９．６ ６．９１ ６２．２９ －０．８１２
Ｇｌｙｍａ０５ｇ２４９１０．１ １８９ ２１９５６．３ ４．７７ ６５．９３ －０．８３１
Ｇｌｙｍａ０５ｇ３８３８０．１ ２４１ ２７２２７．６ ９．２０ ５４．９４ －０．６８３
Ｇｌｙｍａ１２ｇ２２７９０．１ ３６０ ４００５０．４ ８．２７ ６５．７５ －０．７４１
Ｇｌｙｍａ１２ｇ０９６７０．１ ２４８ ２８４３８．９ ６．７１ ６１．３３ －０．６２３
Ｇｌｙｍａ０４ｇ０８３２０．６ ３４０ ３７８５２．６ ９．０９ ５８．２１ －０．６３７
Ｇｌｙｍａ１０ｇ０９２４６．１ ２１８ ２４５０７．０ ９．０５ ６７．１６ －０．４０３
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