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Ｓａｔ＿１４９ ６．３１ Ｓａｔｔ６７２ ３．５６ Ｓａｔｔ５０４ ６．６１

Ｃ１ Ｓａｔｔ５６５ ３．４２ Ｓａｔ＿２２０ ８．８９ Ｓａｔｔ５０５ ６．０６

Ｓａｔｔ１９４ ３．２９ Ｆ Ｓａｔｔ４２５ ５．４４ Ｈ Ｓａｔｔ４６９ ３．４７

Ｄ１ａ Ｓａｔｔ４６８ ４．８０ Ｓａｔｔ６６３ ４．３１ Ｓａｔ＿１８０ ３．１３

Ｓａｔｔ１４７ １０．２８ Ｓａｔ＿３１７ １０．２０ Ｉ Ｓａｔｔ４１９ １３．７９

Ｄ１ｂ Ｓａｔ＿２７９ ５．７４ Ｓａｔｔ５５４ ５．６０ Ｓａｔｔ６７１ ３．８７

Ｓａｔ＿２２７ ８．５４ ＡＷ７５６９３５ ９．９４ Ｍ Ｓａｔｔ６３６ ７．８４

Ｓａｔｇ００１ ５．４６

　　 Ｐ≤０．０５， Ｐ≤０．０１， Ｐ≤０．００１．
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１００ｓｅｅｄｗｅｉｇｈｔ
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Ｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅ
hi

Ｍａｔｅｒｉａｌｓ
fgã

１００ｓｅｅｄｗｅｉｇｈｔ
Ò�*Çd

Ｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅ
hi

Ｍａｔｅｒｉａｌｓ
fgã

１００ｓｅｅｄｗｅｉｇｈｔ
Ò�*Çd

Ｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅ

^-

１４Ｓｕｉｎｏｎｇ１４ １７．９８±０．４８ ＣＳＳＬ１２８ １６．３３±１．５７  ＣＳＳＬ１９９ １３．８５±１．５１ 

ＣＳＳＬ９２ １５．０９±２．９０  ＣＳＳＬ１３０ １６．３７±１．３４  ＣＳＳＬ２２０ １５．７２±０．７０ 

ＣＳＳＬ９３ １６．３２±３．０２  ＣＳＳＬ１４３ １５．４０±０．９２  ＣＳＳＬ２２４ １５．５２±１．７２ 

ＣＳＳＬ９７ １５．５０±１．４６  ＣＳＳＬ１４５ １５．４０±０．７９  ＣＳＳＬ２２５ １５．７５±１．７５ 

ＣＳＳＬ９８ １５．２９±０．７６  ＣＳＳＬ１６３ １６．６４±０．７７  ＣＳＳＬ２２６ １４．８９±２．８９ 

ＣＳＳＬ１０２ １４．７９±１．７２  ＣＳＳＬ１９０ １５．６６±１．９８  ＣＳＳＬ２２７ １５．６７±０．９７ 

ＣＳＳＬ１０３ １４．９５±１．２５  ＣＳＳＬ１９１ １６．４５±２．２９  ＣＳＳＬ２２８ １３．８９±１．０５ 

ＣＳＳＬ１１６ １８．３３±１．２０ ＣＳＳＬ１９６ ２５．１±２．３５  ＣＳＳＬ２４９ １５．３０±１．２４ 

ＣＳＳＬ１２２ １８．４８±１．７８ ＣＳＳＬ１９８ １６．１５±１．０７  ＣＳＳＬ２５０ １５．１１±０．７１ 

　　Ｐ≤０．０５， Ｐ≤０．０１，Ｐ≤０．００１．
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