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１４９１６０．（ＧｕａｎＢＢ，ＷａｎｇＹＪ，ＣｈｅｎＨＦ，ｅｔａｌ．Ａｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｏｆ

ＣＲＩＳＰＲ／Ｃａｓ９ｍｅｄｉａｔｅｄ ｍｕｌｔｉｐｌｅｘ ｇｅｎｏｍｅ ｅｄｉｔｉｎｇ ｓｙｓｔｅｍ ｉｎ

ｓｏｙｂｅａｎｇｅｎｏｍｅｅｄｉｔｉｎｇ［Ｊ］．ＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆＯｉｌＣｒｏｐＳｃｉｅｎｃｅｓ，

２０２１，４３（１）：１４９１６０．）


