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Ｗ Ｓ， Ｈａｎ Ｔ Ｆ． Ａｐｐｒｏａｃｈｅｓ ｔｏ ａｇｒｏｂａｃｔｅｒｉｕｍｍｅｄｉａｔｅｄ

ｔｒａｎｓｆｏｒｍａｔｉｏｎｉｎｓｏｙｂｅａｎ［Ｊ］．ＳｏｙｂｅａｎＳｃｉｅｎｃｅ，２０１０，２９（４）：

６９６７０１．）
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，２０１０（１０）：６０６６．（Ｗａｎｇ

ＺＨ，ＹａｎｇＤＧ，ＺｈａｎｇＨ，ｅｔａｌ．Ｒｅｓｅａｒｃｈｐｒｏｇｒｅｓｓｏｆｔｒａｎｓｇｅｎｅ

ｍｅｔｈｏｄｉｎｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｓｏｙｂｅａｎ［Ｊ］．ＢｉｏｔｅｃｈｎｏｌｏｇｙＢｕｌｌｅｔｉｎ，２０１０

（１０）：６０６６．）

［１０］ＨａｕｄｅｎｓｈｉｅｌｄＪＳ， Ｓｏｎｇ Ｊ Ｙ， Ｈａｒｔｍａｎ Ｇ Ｌ． Ａ ｎｏｖｅｌ，

ｍｕｌｔｉｐｌｅｘｅｄ，ｐｒｏｂｅｂａｓｅｄｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅＰＣＲａｓｓａｙｆｏｒｔｈｅｓｏｙｂｅａｎ

ｒｏｏｔａｎｄｓｔｅｍｒｏｔｐａｔｈｏｇｅｎ， Ｐｈｙｔｏｐｈｔｈｏｒａ ｓｏｊａｅ， ｕｔｉｌｉｚｅｓｉｔｓ

ｔｒａｎｓｐｏｓａｂｌｅｅｌｅｍｅｎｔ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯｎｅ，２０１７，１２（４）：ｅ０１７６５６７．

［１１］
3z

，
�Ã

，
JÝ

，
,

．
»

ｈｒｐＺ（ｐｓｔａ）
/

ｃｈｉ
êÉÞC�@I

S%<EAÉ{B@;��b%

［Ｊ］．
!"#$%&&-

，

２０１９，４１（１）：１１１６．（ＬｉＱ，ＳｏｎｇＹ，ＹｕＭ，ｅｔａｌ．Ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ

ｏｆｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｓｏｙｂｅａｎｗｉｔｈｔｗｏｂｒｏａｄｓｐｅｃｔｒｕｍｄｉｓｅａｓｅｒｅｓｉｓｔａｎｔ

ｇｅｎｅｓ（ｈｒｐＺｐｓｔａａｎｄｃｈｉ）ｔｏＰｈｙｔｏｐｈｔｈｏｒａｒｏｏｔｒｏｔ［Ｊ］．Ｊｏｕｒｎａｌｏｆ

ＪｉｌｉｎＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，２０１９，４１（１）：１１１６．）

［１２］ＣａｏＨ，ＢｏｗｌｉｎｇＳＡ，ＤｏｎｇＸ．ＣｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎｏｆａｎＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ

ｍｕｔａｎｔｔｈａｔｉｓｎｏｎｒｅｓｐｏｎｓｉｖｅｔｏｉｎｄｕｃｅｒｓｏｆｓｙｓｔｅｍｉｃａｃｑｕｉｒｅｄ

ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＣｅｌｌ，１９９４，６：１５８３１５９２．
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（１）：１２３１２６．（ＷａｎｇＣＬ，ＸｕＸＢ，ＰａｎＹＹ，ｅｔａｌ．Ｏｖｅｒｖｉｅｗ

ｏｆｓｉｇｎａｌｔｒａｎｓｄｕｃｔｉｏｎｎｅｔｗｏｒｋｓａｎｄｔｈｅｉｒｆｕｎｃｔｉｏｎｓｏｆＷＲＫＹ

ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｓｉｎｄｅｆｅｎｓｅｒｅｓｐｏｎｓｅ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＺｈｅｊｉａｎｇ

ＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１２（１）：１２３１２６．）
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［１４］ＮｏｂｕａｋｉＩ，ＨｉｒｏｆｕｍｉＹ．ＰｏｓｔｔｒａｎｓｌａｔｉｏｎａｌｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆＷＲＫＹ

ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｓｉｎｐｌａｎｔｉｍｍｕｎｉｔｙ［Ｊ］．ＣｕｒｒｅｎｔＯｐｉｎｉｏｎｉｎ

ＰｌａｎｔＢｉｏｌｏｇｙ，２０１２，１５：４３１４３７．
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，２０１１，２（１）：

８０８５．（ＷａｎｇＬ，ＧａｏＸＱ，ＺｈｕＬＨ，ｅｔａｌ．Ａｄｖａｎｃｅｓｉｎ

ｒｅｓｅａｒｃｈｏｎｆｕｎｃｔｉｏｎｏｆＷＲＫＹｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｇｅｎｅｓｉｎｐｌａｎｔ

ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＰｌａｎｔＧｅｎｅｔｉｃＲｅｓｏｕｒｃｅｓ，２０１１，２（１）：

８０８５．）

［１６］ＧｏｏｓｓｅｎｓＪ，ＦｅｒｎａｎｄｅｚＣａｌｖｏＰ，ＳｃｈｗｅｉｚｅｒＦ，ｅｔａｌ．Ｊａｓｍｏｎａｔｅｓ：

Ｓｉｇｎａｌｔｒａｎｓｄｕｃｔｉｏｎｃｏｍｐｏｎｅｎｔｓａｎｄｔｈｅｉｒｒｏｌｅｓｉｎｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌ

ｓｔｒｅｓｓｒｅｓｐｏｎｓｅｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２０１６，９１（６）：

６７３６８９．

［１７］ＹａｎＳ，ＤｏｎｇＸ．Ｐｅｒｃｅｐｔｉｏｎｏｆｔｈｅｐｌａｎｔｉｍｍｕｎｅｓｉｇｎａｌｓａｌｉｃｙｌｉｃ

ａｃｉｄ［Ｊ］．ＣｕｒｒｅｎｔＯｐｉｎｉｏｎｉｎＰｌａｎｔＢｉｏｌｏｇｙ，２０１４，２０：６４６８．
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，２０１９，４６（３）：５６７５７６．（ＣａｉＷ

Ｗ，ＺｅｎｇＺＦ，ＷｅｉＣ，ｅｔａｌ．Ｉｓｏｌａｔｉｏｎａｎｄｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎａｎａｌｙｓｉｓｏｆ

ｆｕｌｌｌｅｎｇｔｈｃＤＮＡｓｏｆＮＰＲ１ｈｏｍｏｌｏｇｏｕｓｇｅｎｅｓｉｎＮａｉ（Ｐｒｕｎｕｓ

ｓａｌｉｃｉｎａｖａｒ．ｃｏｒｄａｔａ）［Ｊ］．ＡｃｔａＨｏｒｔｉｃｕｌｔｕｒａｅＳｉｎｉｃａ，２０１９，４６

（３）：５６７５７６．）
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（ＳｏｎｇＹ．Ｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆｂｉｖａｌｅｎｔｐｌａｎｔｅｘｐｒｅｓｓｅｄｖｅｃｔｏｒｏｆｔｈｅ

ＮＰＲ１ａｎｄＨｒｐＺｐｓｇ１２ｇｅｎｅｓａｎｄｉｔｓｔｒａｎｓｆｏｒｍａｔｉｏｎｉｎｓｏｙｂｅａｎ

［Ｄ］．Ｃｈａｎｇｃｈｕｎ：ＪｉｌｉｎＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，２０１４．）

［２０］ＣｈｅｒｎＭＳ，ＦｉｔｚｇｅｒａｌｄＨＡ，ＹａｄａｖＲＣ，ｅｔａｌ．Ｅｖｉｄｅｎｃｅｆｏｒａ

ｄｉｓｅａｓｅｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｐａｔｈｗａｙｉｎｒｉｃｅｓｉｍｉｌａｒｔｏｔｈｅＮＰＲ１ｍｅｄｉａｔｅｄ

ｓｉｇｎａｌｉｎｇｐａｔｈｗａｙｉｎＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ［Ｊ］．ＴｈｅＰｌａｎｔＪｏｕｒｎａｌ，２００１，２７

（２）：１０１１１３．

［２１］ＣａｏＨ，ＬｉＸ，ＤｏｎｇＸＮ．Ｇｅｎｅｒａｔｉｏｎｏｆｂｒｏａｄｓｐｅｃｔｒｕｍｄｉｓｅａｓｅ

ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｂｙｏｖｅｒｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆａｎｅｓｓｅｎｔｉａｌｒｅｇｕｌａｔｏｒｙｇｅｎｅｉｎ

ｓｙｓｔｅｍｉｃａｃｑｕｉｒｅｄｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ［Ｊ］．ＰｒｏｃｅｅｄｉｎｇｓｏｆｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌ

ＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓｏｆｔｈｅＵｎｉｔｅｄＳｔａｔｅｓｏｆＡｍｅｒｉｃａ，１９９８，９５

（１１）：６５３１６５３６．
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，２００３，２８（９）：８５３８５５．（ＹｅＨＹ，Ｑｉｕ

Ｆ，ＺｅｎｇＪ，ｅｔａｌ．Ｅｆｆｅｃｔｏｆｄａｉｄｚｅｉｎｏｎａｎｔｉａｒｒｈｙｔｈｍｉａ［Ｊ］．Ｃｈｉｎａ

ＪｏｕｒｎａｌｏｆＣｈｉｎｅｓｅＭａｔｅｒｉａＭｅｄｉｃａ，２００３，２８（９）：８５３８５５．）
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），２０１５，４３（９）：８９９６．（ＺｈａｎｇＣ，ＷａｎｇＰＷ，ＺｈａｎｇＺ．

Ｃｌｏｎｉｎｇｏｆｓｏｙｂｅａｎｃｈａｌｃｏｎｅｒｅｄｕｃｔａｓｅｇｅｎｅ（ｃｈｒ３） ａｎｄｉｔｓ

ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎＥｓｃｈｅｒｉｃｈｉａｃｏｌｉ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＮｏｒｔｈｗｅｓｔＡ＆Ｆ

Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ（ＮａｔｕｒａｌＳｃｉｅｎｃｅＥｄｉｔｉｏｎ），２０１５，４３（９）：８９９６．）
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，２０１４．（ＺｈａｎｇＣ．

ＣｌｏｎｉｎｇａｎｄｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｓｏｙｂｅａｎＣｈａｌｃｏｎｅｒｅｄｕｃｔａｓｅｇｅｎｅ３

（ＣＨＲ３） ｉｎ Ｅ． ｃｏｌｉ［Ｄ］． Ｃｈａｎｇｃｈｕｎ： Ｊｉｌｉｎ Ａｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌ

Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，２０１４．）

［２５］ＣｈａｎＭ，ＬｅｅＴ，ＣｈａｎｇＨ．Ｔｒａｎｓｆｏｒｍａｔｉｏｎｏｆｉｎｄｉｃａｒｉｃｅ（Ｏｒｙｚａ

ｓａｔｉｖａＬ．）ｍｅｄｉａｔｅｄｂｙＡｇｒｏｂａｃｔｅｒｉｕｍｔｕｍｅｆａｃｉｅｎｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＣｅｌｌ

Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，１９９２，３３（５）：５７７５８３．
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，１９９３（３）：２６．（ＬｉａｏＪＪ．ＲａｐｉｄｅｘｔｒａｃｔｉｏｎｏｆｐｌａｎｔＤＮＡｂｙ

ＣＴＡＢｍｅｔｈｏｄ［Ｊ］．ＴｉａｎｊｉｎＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌＳｃｉｅｎｃｅ，１９９３（３）：２６．）

［２７］ＧｏｒｄｏｎＳＧ，ＭａｒｔｉｎＳＫ，ＤｏｒｒａｎｃｅＡＥ．Ｒｐｓ８ｍａｐｓｔｏａｒｅｓｉｓ

ｔａｎｃｅｇｅｎｅｒｉｃｈｒｅｇｉｏｎｏｎｓｏｙｂｅａｎｍｏｌｅｃｕｌａｒｌｉｎｋａｇｅｇｒｏｕｐＦ［Ｊ］．

ＣｒｏｐＳｃｉｅｎｃｅ，２００６，４６：１６８１７３．

［２８］ＳｉｌｖａＫＪＰ，ＭａｈｎａＮ，ＭｏｕＺ，ｅｔａｌ．ＮＰＲ１ａｓａｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｃｒｏｐ

ｐｒｏｔｅｃｔｉｏｎｓｔｒａｔｅｇｙｉｎｈｏｒｔｉｃｕｌｔｕｒａｌｓｐｅｃｉｅｓ［Ｊ］．ＨｏｒｔｉｃＲｅｓｅａｒｃｈ，

２０１８（５）：１５．

［２９］ＷａｎｇＸＲ，Ｙａｎ Ｘ Ｌ， Ｌｉａｏ Ｈ． Ｇｅｎｅｔｉｃ ｉｍｐｒｏｖｅｍｅｎｔｆｏｒ

ｐｈｏｓｐｈｏｒｕｓｅｆｆｉｃｉｅｎｃｙｉｎｓｏｙｂｅａｎ：Ａｒａｄｉｃａｌａｐｐｒｏａｃｈ［Ｊ］．Ａｎｎｕａｌ

Ｂｏｔｏｎａｙ，２０１０，１０６（１）：２１５２２２．

［３０］
�N

，
+ùú

，
ÑK

，
,

．
¦û

ＮＰＲ１
6¦ÂîÃ F�h­

�;�5ª«

［Ｊ］．
d�@�&-

，２０１９，４９（６）：７７３７８１．

（ＺｈｕａｎｇＨ，ＤｕａｎＷ Ｌ，ＹａｎｇＴ，ｅｔａｌ．Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｐａｔｔｅｒｎｏｆ

ｂａｒｂｅｒｒｙＮＰＲ１ｄｕｒｉｎｇｔｈｅｉｎｆｅｃｔｉｏｎｏｆＰｕｃｃｉｎｉａｓｔｒｉｉｆｏｒｍｉｓｆ．ｓｐ．
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