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Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００６，１４１：４７６０．

［２０］ＨｅｒｎａｎｄｅｚＧａｒｃｉａＣＭ，ＦｉｎｅｒＪＪ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎａｎｄｖａｌｉｄａｔｉｏｎｏｆ
ｐｒｏｍｏｔｅｒｓａｎｄｃｉｓａｃｔｉｎｇｒｅｇｕｌａｔｏｒｙｅｌｅｍｅｎｔｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＳｃｉｅｎｃｅ，
２０１４，２１７２１８：１０９１１９．

［２１］
,¹�

．
Ôståø­YeCéxÇÈM�� ��VD¿

À

［Ｄ］．
��

：
ý)�Z#$

，２０１０．（ＦｅｎｇＹＱ．Ｔｈｅｓｔｕｄｙｏｆｔｈｅ
ｔｒａｎｓｇｅｎｉｃ Ａｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ ｗｉｔｈ ｏｖｅｒｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ ｏｆ ｅｎｄｏｐｌａｓｍｉｃ
ｒｅｔｉｃｕｌｕｍｓｍａｌｌｈｅａｔｓｈｏｃｋｐｒｏｔｅｉｎ［Ｄ］．Ｊｉｎａｎ：ＳｈａｎｄｏｎｇＮｏｒｍａｌ
Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，２０１０．）

［２２］ＣｈｅｎＸ，ＬｉｎＳ，ＬｉｕＱ，ｅｔａｌ．Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎａｎｄｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｏｆｓｍａｌｌ
ｈｅａｔｓｈｏｃｋｐｒｏｔｅｉｎｓ（ｓＨｓｐｓ）ｉｎｒｉｃｅｉｎｒｅｓｐｏｎｓｅｔｏｈｅａｔｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．
ＢｉｏｃｈｉｍｉｃａｅｔＢｉｏｐｈｙｓｉｃａＡｃｔａ，２０１４，１８４４（４）：８１８８２８．

［２３］ＮｅｅｌａｍＫＳ，ＳａｃｈｉｎＫ，ＭａｎｕＡ，ｅｔａｌ．ＳｉｌｅｎｃｉｎｇｏｆｃｌａｓｓＩｓｍａｌｌ
ｈｅａｔｓｈｏｃｋｐｒｏｔｅｉｎｓａｆｆｅｃｔｓｓｅｅｄｒｅｌａｔｅｄａｔｔｒｉｂｕｔｅｓａｎｄｔｈｅｒｍｏ
ｔｏｌｅｒａｎｃｅｉｎｒｉｃｅｓｅｅｄｌｉｎｇｓ［Ｊ］．Ｐｌａｎｔａ，２０２０，２５１：２６．

［２４］ ＳｅｄａｇｈａｔｍｅｈｒＭ，ＭｕｅｌｌｅｒＲｏｅｂｅｒＢ，ＢａｌａｚａｄｅｈＳ．Ｔｈｅｐｌａｓｔｉｄ
ｍｅｔａｌｌｏｐｒｏｔｅａｓｅＦｔｓＨ６ａｎｄｓｍａｌｌｈｅａｔｓｈｏｃｋｐｒｏｔｅｉｎＨＳＰ２１ｊｏｉｎｔｌｙ
ｒｅｇｕｌａｔｅｔｈｅｒｍｏｍｅｍｏｒｙｉｎＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ［Ｊ］．ＮａｔｕｒｅＣｏｍｍｕｎｉｃａｔｉｏｎｓ，
２０１６，７：１２４３９．

［２５］ ＳａｎｃｈｅｚＢｅｌＰ，ＥｇｅａＩ，ＳａｎｃｈｅｚＢａｌｌｅｓｔａＭ Ｔ，ｅｔａｌ．Ｐｒｏｔｅｏｍｅ
ｃｈａｎｇｅｓｉｎｔｏｍａｔｏｆｒｕｉｔｓｐｒｉｏｒｔｏｖｉｓｉｂｌｅｓｙｍｐｔｏｍｓｏｆｃｈｉｌｌｉｎｇｉｎｊｕｒｙ
ａｒｅｌｉｎｋｅｄｔｏｄｅｆｅｎｓｉｖｅｍｍｅｃｈａｎｉｓｍｓ，ｕｎｃｏｕｐｌｉｎｇｏｆｐｈｏｔｏｓｙｎｔｈｅｔｉｃ
ｐｒｏｃｅｓｓｅｓａｎｄｐｒｏｔｅｉｎｄｅｇｒａｄａｔｉｏｎｍａｃｈｉｎｅｒｙ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＣｅｌｌ
Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２０１２，５３（２）：４７０４８４．

［２６］ ＺｈａｎｇＪ，ＣｈｅｎＨ，ＷａｎｇＨ，ｅｔａｌ．Ｃｏｎｓｔｉｔｕｔｉｖｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆａ
ｔｏｍａｔｏｓｍａｌｌｈｅａｔｓｈｏｃｋｐｒｏｔｅｉｎｇｅｎｅＬｅＨＳＰ２１ｉｍｐｒｏｖｅｓｔｏｌｅｒａｎｃｅ
ｔｏｈｉｇｈｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅｓｔｒｅｓｓｂｙｅｎｈａｎｃｉｎｇａｎｔｉｏｘｉｄａｔｉｏｎｃａｐａｃｉｔｙｉｎ
ｔｏｂａｃｃｏ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙＲｅｐｏｒｔ，２０１６，３４（２）：
３９９４０９．

［２７］ＷａｎｇＬＱ，ＭａＨ，ＳｏｎｇＬＲ，ｅｔａｌ．Ｃｏｍｐａｒａｔｉｖｅｐｒｏｔｅｏｍｉｃｓａｎａｌｙｓｉｓ
ｒｅｖｅａｌｓｔｈｅｍｅｃｈａｎｉｓｍｏｆｐｒｅｈａｒｖｅｓｔｓｅｅｄｄｅｔｅｒｉｏｒａｔｉｏｎｏｆｓｏｙｂｅａｎ
ｕｎｄｅｒｈｉｇｈｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅａｎｄｈｕｍｉｄｉｔｙｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．Ｊｏｕｒｎａｌｏｆ
Ｐｒｏｔｅｏｍｉｃｓ，２０１２，７５（７）：２１０９２１２７．

［２８］ ＴａｏＹ，ＣｈｅｎＭ，ＳｈｕＹＪ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎａｎｄｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ
ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎｏｆａｎｏｖｅｌＢＥＬ１ＬＩＫＥｈｏｍｅｏｂｏｘｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎ
ｆａｃｔｏｒＧｍＢＬＨ４ｉｎｓｏｙｂｅａｎ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＣｅｌｌ，ＴｉｓｓｕｅａｎｄＯｒｇａｎ
Ｃｕｌｔｕｒｅ，２０１８，１３４（２）：３３１３４４．


