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Ｓａｔｔ５７２ Ａ１ １４．６５ （ＡＴＴ）１４ １２ ６ １８２（０．２８０） １６１～２１２ ７．４ ０．８８２

Ｓａｔｔ３００ Ａ１ ３０．９３ （ＡＴＴ）１９ １１ ６ ２４３（０．２５０） ２２８～２９７ ６．９ ０．８７２

Ｓａｔ＿２６７ Ａ１ ７８．４５ （ＡＴ）３２ １８ １１ ２５６（０．１４０） ２１４～２９６ １３．２ ０．９４３

Ｓａｔｔ５８９ Ａ２ ３３．９６ （ＡＴＴ）１９ ９ ５ １５４（０．２８０） １３９～２１４ ５．３ ０．８２６

Ｓａｔ＿２５０ Ａ２ １０５．１８ （ＡＴ）１９ １７ １０ ３００，３１２（０．１４０） ２７２～３４２ １２．４ ０．９３８

Ｓａｔｔ４２６ Ｂ１ ２８．３３ （ＡＴＴ）１６ １４ ９ １９３（０．２４０） １６６～２４４ ８．２ ０．８９６

Ｓａｔｔ５１９ Ｂ１ ５７．９１ （ＡＴＴ）１４ １３ ５ ２４１（０．２２９） １７８～２５９ ７．７ ０．８８８

Ｓａｔｔ４５３ Ｂ１ １２３．９６ （ＡＴＴ）１３ ９ ３ ２２９（０．２６１） ２２９～２６２ ５．８ ０．８４４

Ｓａｔ＿３４２ Ｂ２ ２０．３１ （ＡＴ）１１ １４ ８ １８０（０．２４０） １７２～２３２ ８．１ ０．８９５

Ｓａｔｔ１６８ Ｂ２ ５５．２０ （ＡＴＴ）１６ ６ １ １９３（０．４２０） １９３～２２６ ３．８ ０．７５１

Ｓａｔｔ７２６ Ｂ２ １００．５５ （ＡＴＴ）２０ ９ ３ ２２１（０．４００） ２００～２５７ ４．６ ０．７９９

Ｓｃｔ＿１８６ Ｃ１ ９．０２ （ＣＴ）１５ ９ ４ ２５９（０．４４０） ２４９～２７１ ４．１ ０．７６９

Ｓａｔｔ３９６ Ｃ１ ２４．１１ （ＡＴＴ）９ ４ １ １７５（０．４００） １６９～１８４ ３．０ ０．６８２

Ｓａｔｔ７１３ Ｃ１ ８８．９５ （ＡＴＴ）７（ＡＡＣ）（ＡＴＴ）２ １０ ４ ２５７（０．２６０） ２４５～２８７ ６．７ ０．８６９

Ｓａｔｔ６８１ Ｃ２ ３．１５ （ＡＴＴ）２０ １４ ７ ２２３（０．１６０） ２１７～２７４ １０．４ ０．９２２

Ｓａｔｔ３２２ Ｃ２ ８２．２３ （ＡＴＴ）１０ ４ ０ ２０３（０．７４０） ２０３～２１８ １．８ ０．４３８

Ｓａｔｔ２０２ Ｃ２ １２６．２４ （ＡＴＴ）１５ １１ ６ ２７９（０．３０４） ２７３～３２１ ６．４ ０．８６２

Ｓａｔｔ３６８ Ｄ１ａ ４３．８４ （ＡＴＴ）２６ １５ １０ ２０４（０．２４０） ２０１～３００ ９．１ ０．９０９

Ｓａｔｔ０７７ Ｄ１ａ ７７．４９ （ＡＴＴ）１２ ９ ３ １０５（０．２３０） １０５～１３２ ６．７ ０．８６８

Ｓａｔｔ４０８ Ｄ１ａ １０６．６９ （ＡＴＴ）１９ １１ ５ １４０（０．２６０） １４０～２１２ ６．９ ０．８７４
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Ｓａｔ＿２２７ Ｄ１ｂ １１．１４ （ＡＴ）１８ １２ ７ ２２４（０．２８０） ２２４～２６０ ６．７ ０．８６９

Ｓａｔｔ６３４ Ｄ１ｂ ４６．６２ （ＡＴＴ）１３ ５ ０ １１９，１２２（０．３２０） １１９～１４３ ３．９ ０．７６２

Ｓａｔ＿１９８ Ｄ１ｂ １１８．９５ （ＡＴ）２３ １２ ４ ２８７（０．１６０） ２８１～３０７ ９．９ ０．９１８

Ｓａｔｔ６７２ Ｄ２ １１４．９７ （ＡＴＴ）２０ ７ ２ ２２５（０．５６３） ２１０～２５８ ２．８ ０．６６１

Ｓａｔｔ５７５ Ｅ ３．３０ （ＡＴＴ）１１ ９ ５ ２１７（０．３８０） ２０２～２２６ ４．７ ０．８０４

Ｓａｔｔ５９８ Ｅ ３４．２０ （ＡＴＴ）１０ ５ ０ １５６（０．５４０） １５６～１６８ ２．８ ０．６５７

Ｓａｔｔ２３１ Ｅ ７０．２３ （ＡＴＴ）３２ １３ ７ ２１４（０．２６０） １９６～２４４ ７．６ ０．８８６

Ｓａｔ＿２９８ Ｆ ３２．３２ （ＡＴ）２８ １５ ９ ２７６（０．２０８） ２５４～３２０ １０．７ ０．９２６

Ｓａｔｔ３０９ Ｇ ４．５３ （ＡＴＴ）１３ ９ ３ １３０（０．２６０） １２１～１４８ ５．８ ０．８４３

Ｓａｔｔ３５３ Ｈ ８．４８ （ＡＴＴ）１６ １１ ４ １５７（０．２８０） １３９～１８１ ６．９ ０．８７３

Ｓａｔｔ５４１ Ｈ ５３．３５ （ＡＴＴ）２２ ９ ３ １５８（０．２２９） １３４～１７３ ６．１ ０．８５５

Ｓａｔｔ４９６ Ｉ ３６．４０ （ＡＴＴ）１３ １２ ３ ３４２（０．１６０） ３３０～３７８ ９．８ ０．９１７

Ｓａｔｔ１６２ Ｉ ８６．７４ （ＡＴＴ）１６ ８ ３ ２８４（０．３５４） ２７５～３０２ ４．３ ０．７８３

Ｓａｔ＿３５０ Ｊ ５５．７３ （ＡＴ）３１ １５ ８ ２２６（０．１６０） ２２４～２７０ １１．７ ０．９３４

Ｓａｔｔ４３１ Ｊ ７８．５７ （ＡＴＴ）２１ １３ ６ ２１９（０．１６０） １８６～２４３ ９．９ ０．９１８

Ｓａｔ＿０８７ Ｋ ４．８５ （ＡＴ）１９（ＧＴ）７ １７ １２ １９７，２０１，２０９（０．１３１） １８９～２５５ １２．３ ０．９３９

Ｓａｔｔ１７８ Ｋ ４０．８６ （ＡＴＴ）９ ７ ２ １６５（０．５２０） １５０～１８０ ３．１ ０．６９６

Ｓａｔｔ４９９ Ｋ ７１．０１ （ＡＴＴ）２５ ８ ３ ２５５（０．２６１） ２３１～３０６ ５．７ ０．８４３

Ｓａｔｔ１９６ Ｋ １０４．７９ （ＡＴＴ）１２ １１ ２ １７７（０．１６０） １７７～２３４ ９．２ ０．９０９

Ｓａｔ＿３０１ Ｌ １１．１２ （ＡＴ）２１ １４ ８ １５５（０．１６０） １３１～１９７ １０．６ ０．９２４

Ｓａｔｔ５２３ Ｌ ２７．９２ （ＡＴＴ）１５ １４ ８ １７３（０．２２９） １７０～２７５ ９．０ ０．９０８

Ｓａｔｔ３７３ Ｌ １０７．２４ （ＡＴＴ）２１ １１ ５ ２５６（０．２００） ２１４～２７１ ８．１ ０．８９５

Ｓａｔｔ３４６ Ｍ １１２．７９ （ＡＴＴ）１７ ８ １ １９２（０．３２０） １８３～２１６ ５．５ ０．８３６

Ｓａｔｔ５３０ Ｎ ３２．８５ （ＡＴＴ）１２ １２ ４ ２０４（０．１６７） ２０４～２６４ ９．９ ０．９１８

Ｓａｔｔ５４９ Ｎ ７０．６０ （ＡＴＴ）２９ ８ ３ ２１８（０．３６０） ２０３～２４２ ４．７ ０．８０３

Ｓａｔｔ２５７ Ｎ ９２．５６ （ＡＴＴ）１０ ５ ２ ２２９（０．６８０） ２２９～２６８ ２．０ ０．５１６

Ｓａｔｔ４４５ Ｏ ２０．４３ （ＡＴＴ）２３ １３ ７ ２０５（０．２０８） １５７～２７４ ９．３ ０．９１１

Ｓａｔｔ３４５ Ｏ ５９．４３ （ＡＴＴ）２７ ４ ２ １９３（０．４７９） １９３～２４４ ２．３ ０．５７０

Ｓａｔｔ５８１ Ｏ １０６．０３ （ＡＴＴ）１１ ８ ２ １５７（０．２６０） １３６～１８１ ５．７ ０．８４２
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