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ｃａｌｉｚａｔｉｏｎｏｆｂｏｖｉｎｅβｃａｓｅｉｎｅｘｐｒｅｓｓｅｄｉｎｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｓｏｙｂｅａｎｓｅｅｄｓ
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ｒｉｃｅ（ＯｒｙｚａｓａｔｉｖａＬ．）：ｇｅｎｏｍｅｗｉｄｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎａｎａｌｙｓｉｓｄｕｒｉｎｇｒｅ

ｐｒｏｄｕｃｔｉｖｅｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔａｎｄａｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＧｅｎｅｔｉｃｓ

Ｇｅｎｏｍｉｃｓ，２０１１，２８６（２）：１７１１８７．

［１０］ＴｅｒａｕｃｈｉＫ，ＡｓａｋｕｒａＴ，ＵｅｄａＨ．Ｐｌａｎｔｓｐｅｃｉｆｉｃｉｎｓｅｒｔｉｏｎｓｉｎｔｈｅ

ｓｏｙｂｅａｎａｓｐａｒｔｉｃｐｒｏｔｅｉｎａｓｅｓ，ｓｏｙＡＰ１ａｎｄｓｏｙＡＰ２，ｐｅｒｆｏｒｍｄｉｆｆｅｒｅｎｔ

ｆｕｎｃｔｉｏｎｓｏｆｖａｃｕｏｌａｒｔａｒｇｅｔｉｎｇ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００６，１６３

（８）：８５６８６２．

［１１］ＹｏｄｅｒＤＷ，ＮａｍｐａｌｓａｎｓｕｋＭ，ＰｉｒｔｌｅＩＬ，ｅｔａｌ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｃｌｏｎｉｎｇ

ａｎｄｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆａｇｅｎｅｅｎｃｏｄｉｎｇａｃｏｔｔｏｎｐａｌｍｉｔｏｙｌａｃｙｌ

ｃａｒｒｉｅｒｐｒｏｔｅｉｎｔｈｉｏｅｓｔｅｒａｓｅ［Ｊ］．ＢｉｏｃｈｉｍｉｃａｅｔＢｉｏｐｈｙｓｉｃａＡｃｔａ

ＧｅｎｅＳｔｒｕｃｔｕｒｅａｎｄＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎ，１９９９，１４４６（３）：４０３４１３．

［１２］ＨｏｌｍｂｅｒｇＮ，ＨａｒｋｅｒＭ，ＧｉｂｂａｒｄＣＬ，ｅｔａｌ．ＳｔｅｒｏｌＣ２４ｍｅｔｈｙｌ

ｔｒａｎｓｆｅｒａｓｅｔｙｐｅ１ｃｏｎｔｒｏｌｓｔｈｅｆｌｕｘｏｆｃａｒｂｏｎｉｎｔｏｓｔｅｒｏｌｂｉｏｓｙｎｔｈｅｓｉｓ

ｉｎｔｏｂａｃｃｏｓｅｅｄ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００２，１３０（３）：３０３３１１．

［１３］ＣｈａｔｔｈａｉＭ，ＦｏｒｗａｒｄＢＳ，ＹｅｖｔｕｓｈｅｎｋｏＤ，ｅｔａｌ．２Ｓｓｔｏｒａｇｅｐｒｏｔｅｉｎ

ｇｅｎｅｏｆＤｏｕｇｌａｓｆｉｒ：ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎａｎｄａｃｔｉｖｉｔｙｏｆｐｒｏｍｏｔｅｒｉｎ

ｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｔｏｂａｃｃｏｓｅｅｄｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙａｎｄＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ，

２００４，４２（５）：４１７４２３．

［１４］ＭｏｒｅｎｏＲｉｓｕｅｎｏＭＡ，ＧｏｎｚáｌｅｚＮ，ＤíａｚＩ，ｅｔａｌ．ＦＵＳＣＡ３ｆｒｏｍｂａｒ

ｌｅｙｕｎｖｅｉｌｓａｃｏｍｍｏｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｌｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆｓｅｅｄｓｐｅｃｉｆｉｃ

ｇｅｎｅｓｂｅｔｗｅｅｎｃｅｒｅａｌｓａｎｄＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＪｏｕｒｎａｌ，２００８，５３

（６）：８８２８９４．

［１５］ＹｏｓｈｉｎｏＭ，ＮａｇａｍａｔｄｕＡ，ＴｓｕｔｓｕｍｉＫ，ｅｔａｌ．Ｔｈｅｒｅｇｕｌａｔｏｒｙｆｕｎｃ

ｔｉｏｎｏｆｔｈｅｕｐｓｔｒｅａｍｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆｔｈｅβｃｏｎｇｌｙｃｉｎｉｎαｓｕｂｕｎｉｔｇｅｎｅ

ｉｎｓｅｅｄｓｐｅｃｉｆｉｃｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｉｓａｓｓｏｃｉａｔｅｄｗｉｔｈｔｈｅｐｒｅｓｅｎｃｅｏｆｔｈｅ

ＲＹｓｅｑｕｅｎｃｅ［Ｊ］．ＧｅｎｅｓａｎｄＧｅｎｅｔｉｃＳｙｓｔｅｍｓ，２００６，８１（２）：

１３５１４１．

［１６］ＣｈｕｎｇＫＪ，ＨｗａｎｇＳＫ，ＨａｈｎＢＳ，ｅｔａｌ．Ａｕｔｈｅｎｔｉｃｓｅｅｄｓｐｅｃｉｆｉｃ

ａｃｔｉｖｉｔｙｏｆｔｈｅＰｅｒｉｌｌａｏｌｅｏｓｉｎ１９ｇｅｎｅｐｒｏｍｏｔｅｒｉｎｔｒａｎｓｇｅｎｉｃＡｒａｂｉ

ｄｏｐｓｉｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＣｅｌｌＲｅｐｏｒｔｓ，２００８，２７（１）：２９３７．
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ｐｒｏｔｅｉｎｇｌｕｔｅｌｉｎｇｅｎｅＧｌｕＢ１［Ｊ］．ＰｌａｎｔＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，１９９９，
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