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［１］　ＣｕｂａｓＰ，ＬａｕｔｅｒＮ，ＤｏｅｂｌｅｙＪ，ｅｔａｌ．ＴｈｅＴＣＰｄｏｍａｉｎ：ａｍｏｔｉｆ
ｆｏｕｎｄｉｎｐｒｏｔｅｉｎｓｒｅｇｕｌａｔｉｎｇｐｌａｎｔｇｒｏｗｔｈａｎｄｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ［Ｊ］．
ＰｌａｎｔＪｏｕｒｎａｌ，１９９９，１８（２）：２１５２２２．

［２］　ＤｏｅｂｌｅｙＪ，ＳｔｅｃＡ，ＧｕｓｔｕｓＣ．Ｔｅｏｓｌｎｔｅｂｒａｎｃｈｅｄ１ａｎｄｔｈｅｏｒｉｇｉｎｏｆ
ｍａｉｚｅ：ｅｖｉｄｅｎｃｅｆｏｒｅｐｉｓｔａｓｉｓａｎｄｔｈｅｅｖｏｌｕｔｉｏｎｏｆｄｏｍｉｎａｎｃｅ［Ｊ］．
Ｇｅｎｅｔｉｃｓ，１９９５，１４１（１）：３３３３４６．

［３］　ＬｕｏＤ，ＣａｒｐｅｎｔｅｒＲ，ＶｉｎｃｅｎｔＣ，ｅｔａｌ．Ｏｒｉｇｉｎｏｆｆｌｏｒａｌａｓｙｍｍｅｔｒｙｉｎ
Ａｎｔｉｒｒｈｉｎｕｍ［Ｊ］．Ｎａｔｕｒｅ，１９９６，３８３：７９４７９９．

［４］　ＫｏｓｕｇｉＳ，ＯｈａｓｈｉＹ．ＰＣＦ１ａｎｄＰＣＦ２ｓｐｅｃｉｆｉｃａｌｌｙｂｉｎｄｔｏｃｉｓｅｌｅ
ｍｅｎｔｓｉｎｔｈｅｒｉｃｅｐｒｏｌｉｆｅｒａｔｉｎｇｃｅｌｌｎｕｃｌｅａｒａｎｔｉｇｅｎｇｅｎｅ［Ｊ］．Ｐｌａｎｔ
Ｃｅｌｌ，１９９７，９：１６０７１６１９．
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，２００５（１）：３１３５．
（ＬｅｉＪ，ＷｅｉＧ，ＺｈｕＹＸ．ＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓＴＣＰｆａｍｉｌｙＡｔ２ｇ３１０７０ｔｒａｎｓｃｒｉｐ
ｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｓｏｆｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｃｔｉｖａｔｅａｃｔｉｖｅａｐｐｒａｉｓａｌａｎｄｅｘｐｒｅｓｓｓｐｅｃ
ｔｒｕｍａｎａｌｙｓｉｓ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＰｌａｎｔＢｒｅｅｄｉｎｇ，２００５（１）：３１３５．）

［６］　ＡｂａｂａｋｅｌｉＳ，ＷｅｉＧ，ＬｅｉＪ，ｅｔａｌ．Ｃｌｏｎｉｎｇａｎｄｔｒａｎｓａｃｔｉｖａｔｉｏｎｉｄｅｎ
ｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆＡｔ１ｇ３０２１０，ａｎｅｗｍｅｍｂｅｒｏｆＴＣＰｆａｍｉｌｙｈｉｇｈｅｘ
ｐｒｅｓｓｅｄｉｎｆｌｏｗｅｒｉｎＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＰｌａｎｔＢｒｅｅｄｉｎｇ，
２００５，１（６）：２６３０．

［７］　
ô��

，
���

，
×´�

，
·

．
áâ

ＴＣＰ
2!1#¨©ª¨

ＧｈＴＣＰ１
_±²:R��r

［Ｊ］．
áâ)ë

，２０１０，２２（５）：４０９
４１４．（ＬｉｕＷＮ，ＨａｎＪＭ，ＤｏｎｇＪＧ，ｅｔａｌ．Ｃｌｏｎｉｎｇａｎｄｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ
ａｎａｌｙｓｉｓｃｏｔｔｏｎＴＣＰｆａｍｉｌｙｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｓＧｈＴＣＰ１ｇｅｎｅ［Ｊ］．
ＣｏｔｔｏｎＳｃｉｅｎｃｅ，２０１０，２２（５）：４０９４１４．）

［８］　ＪｉａｎｇＣＪ，ＩｍａｍｏｔｏＮ，ＭａｔｓｕｋｉＲ，ｅｔａｌ．Ｆｕｎｃｔｉｏｎａｌｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎ
ｏｆａｐｌａｎｔｉｍｐｏｒｔｉｎａｌｐｈａｈｏｍｏｌｏｇｕｅ．Ｎｕｃｌｅａｒｌｏｃａｌｉｚａｔｉｏｎｓｉｇｎａｌ
（ＮＬＳ）ｓｅｌｅｃｔｉｖｅｂｉｎｄｉｎｇａｎｄｍｅｄｉａｔｉｏｎｏｆｎｕｃｌｅａｒｉｍｐｏｒｔｏｆｎｌｓ
ｐｒｏｔｅｉｎｓｉｎｖｉｔｒｏ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｌｏｇｉｃａｌＣｈｅｍｉｓｔｒｙ，１９９８，２７３：
２４０８３２４０８７．
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，２０１０，２９（１）：１５１１５６．（ＺｈａｏＹ，ＬｉｕＸＸ，Ｚｈａｎｇ

ＱＬ，ｅｔａｌ．Ａｄｖａｎｃｅｓｏｆｓｔｕｄｉｅｓｏｎｓｅｅｄｓｐｅｃｉｆｉｃｐｒｏｍｏｔｅｒｓｏｆｓｏｙ

ｂｅａｎ［Ｊ］．ＳｏｙｂｅａｎＳｃｉｅｎｃｅ，２０１０，２９（１）：１５１１５６．）

［２］　ＣｈｉｅｒａＪＭ，ＦｉｎｅｒＪＪ，Ｇｒａｂａｕ１ＥＡ．Ｅｃｔｏｐｉｃｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆａｓｏｙ

ｂｅａｎｐｈｙｔａｓｅｉｎｄｅｖｅｌｏｐｉｎｇｓｅｅｄｓｏｆＧｌｙｃｉｎｅｍａｘｔｏｉｍｐｒｏｖｅｐｈｏｓ

ｐｈｏｒｕｓａｖａｉｌａｂｉｌｉｔｙ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２００４，５６（６）：

８９５９０４．

［３］　ＤｉｎｇＳＨ，ＨｕａｎｇＬＹ，ＷａｎｇＹＤ，ｅｔａｌ．Ｈｉｇｈｌｅｖｅｌｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ

ｂａｓｉｃｆｉｂｒｏｂｌａｓｔｇｒｏｗｔｈｆａｃｔｏｒｉｎｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｓｏｙｂｅａｎｓｅｅｄｓａｎｄｃｈａｒ

ａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎｏｆｉｔｓｂｉｏｌｏｇｉｃａｌａｃｔｉｖｉｔｙ［Ｊ］．ＢｉｏｔｅｃｈｎｏｌｏｇｙＬｅｔｔｅｒｓ，

２００６，２８（１２）：８６９８７５．

［４］　ＳａｒｍｉｅｎｔｏＣ，ＲｏｓｓＪＨ，ＨｅｒｍａｎＥ，ｅｔａｌ．Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎａｎｄｓｕｂｃｅｌｌｕ

ｌａｒｔａｒｇｅｔｉｎｇｏｆａｓｏｙｂｅａｎｏｌｅｏｓｉｎｉｎｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｒａｐｅｓｅｅｄ．Ｉｍｐｌｉｃａ

ｔｉｏｎｓｆｏｒｔｈｅｍｅｃｈａｎｉｓｍｏｆｏｉｌｂｏｄｙｆｏｒｍａｔｉｏｎｉｎｓｅｅｄｓ［Ｊ］．Ｐｌａｎｔ

Ｊｏｕｒｎａｌ，１９９７，１１（４）：７８３７９６．

［５］　ＰｈｉｌｉｐＲ，ＤａｒｎｏｗｓｋｉＤＷ，ＭａｕｇｈａｎＰＪ，ｅｔａｌ．Ｐｒｏｃｅｓｓｉｎｇａｎｄｌｏ

ｃａｌｉｚａｔｉｏｎｏｆｂｏｖｉｎｅβｃａｓｅｉｎｅｘｐｒｅｓｓｅｄｉｎｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｓｏｙｂｅａｎｓｅｅｄｓ

ｕｎｄｅｒｃｏｎｔｒｏｌｏｆａｓｏｙｂｅａｎｌｅｃｔｉｎｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｃａｓｓｅｔｔｅ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＳｃｉ

ｅｎｃｅ，２００１，１６１（２）：３２３３５５．

［６］　ＧａｕｒＶＳ，ＳｉｎｇｈＵＳ，ＫｕｍａｒＡ．Ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｌｐｒｏｆｉｌｉｎｇａｎｄｉｎｓｉｌ

ｉｃｏａｎａｌｙｓｉｓｏｆＤｏｆｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎｆａｃｔｏｒｇｅｎｅｆａｍｉｌｙｆｏｒｕｎｄｅｒｓｔａｎｄ

ｉｎｇｔｈｅｉｒｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｄｕｒｉｎｇｓｅｅｄｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｏｆｒｉｃｅ（Ｏｒｙｚａｓａｔｉｖａ

Ｌ．）［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙＲｅｐｏｒｔｓ，２０１１，３８（４）：２８２７２８４８．

［７］　ＪｅｏｎｇＳＣ，ＹａｎｇＫ，ＰａｒｋＪＹ，ｅｔａｌ．Ｓｔｒｕｃｔｕｒｅ，ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ，ａｎｄｍａｐ

ｐｉｎｇｏｆｔｗｏｎｏｄｕｌｅｓｐｅｃｉｆｉｃｇｅｎｅｓｉｄｅｎｔｉｆｉｅｄｂｙｍｉｎｉｎｇｐｕｂｌｉｃｓｏｙ

ｂｅａｎＥＳＴｄａｔａｂａｓｅｓ［Ｊ］．Ｇｅｎｅ，２００６，１５（３８３）：７１８０．

［８］　ＭｅｎｇＱＣ，ＺｈａｎｇＣＨ，ＧａｉＪＹ，ｅｔａｌ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｃｌｏｎｉｎｇ，ｓｅｑｕｅｎｃｅ

ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎａｎｄｔｉｓｓｕｅｓｐｅｃｉｆｉｃｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｓｉｘＮＡＣｌｉｋｅ

ｇｅｎｅｓｉｎｓｏｙｂｅａｎ［Ｇｌｙｃｉｎｅｍａｘ（Ｌ．）Ｍｅｒｒ．］［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＰｌａｎｔ

Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００７，１６４（８）：１００２１０１２．

［９］　ＣｈａｕｈａｎＨ，ＫｈｕｒａｎａＮ，ＡｇａｒｗａｌＰ，ｅｔａｌ．Ｈｅａｔｓｈｏｃｋｆａｃｔｏｒｓｉｎ

ｒｉｃｅ（ＯｒｙｚａｓａｔｉｖａＬ．）：ｇｅｎｏｍｅｗｉｄｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎａｎａｌｙｓｉｓｄｕｒｉｎｇｒｅ

ｐｒｏｄｕｃｔｉｖｅｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔａｎｄａｂｉｏｔｉｃｓｔｒｅｓｓ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＧｅｎｅｔｉｃｓ

Ｇｅｎｏｍｉｃｓ，２０１１，２８６（２）：１７１１８７．

［１０］ＴｅｒａｕｃｈｉＫ，ＡｓａｋｕｒａＴ，ＵｅｄａＨ．Ｐｌａｎｔｓｐｅｃｉｆｉｃｉｎｓｅｒｔｉｏｎｓｉｎｔｈｅ

ｓｏｙｂｅａｎａｓｐａｒｔｉｃｐｒｏｔｅｉｎａｓｅｓ，ｓｏｙＡＰ１ａｎｄｓｏｙＡＰ２，ｐｅｒｆｏｒｍｄｉｆｆｅｒｅｎｔ

ｆｕｎｃｔｉｏｎｓｏｆｖａｃｕｏｌａｒｔａｒｇｅｔｉｎｇ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００６，１６３

（８）：８５６８６２．

［１１］ＹｏｄｅｒＤＷ，ＮａｍｐａｌｓａｎｓｕｋＭ，ＰｉｒｔｌｅＩＬ，ｅｔａｌ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｃｌｏｎｉｎｇ

ａｎｄｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆａｇｅｎｅｅｎｃｏｄｉｎｇａｃｏｔｔｏｎｐａｌｍｉｔｏｙｌａｃｙｌ

ｃａｒｒｉｅｒｐｒｏｔｅｉｎｔｈｉｏｅｓｔｅｒａｓｅ［Ｊ］．ＢｉｏｃｈｉｍｉｃａｅｔＢｉｏｐｈｙｓｉｃａＡｃｔａ

ＧｅｎｅＳｔｒｕｃｔｕｒｅａｎｄＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎ，１９９９，１４４６（３）：４０３４１３．

［１２］ＨｏｌｍｂｅｒｇＮ，ＨａｒｋｅｒＭ，ＧｉｂｂａｒｄＣＬ，ｅｔａｌ．ＳｔｅｒｏｌＣ２４ｍｅｔｈｙｌ

ｔｒａｎｓｆｅｒａｓｅｔｙｐｅ１ｃｏｎｔｒｏｌｓｔｈｅｆｌｕｘｏｆｃａｒｂｏｎｉｎｔｏｓｔｅｒｏｌｂｉｏｓｙｎｔｈｅｓｉｓ

ｉｎｔｏｂａｃｃｏｓｅｅｄ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００２，１３０（３）：３０３３１１．

［１３］ＣｈａｔｔｈａｉＭ，ＦｏｒｗａｒｄＢＳ，ＹｅｖｔｕｓｈｅｎｋｏＤ，ｅｔａｌ．２Ｓｓｔｏｒａｇｅｐｒｏｔｅｉｎ

ｇｅｎｅｏｆＤｏｕｇｌａｓｆｉｒ：ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎａｎｄａｃｔｉｖｉｔｙｏｆｐｒｏｍｏｔｅｒｉｎ

ｔｒａｎｓｇｅｎｉｃｔｏｂａｃｃｏｓｅｅｄｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙａｎｄＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ，

２００４，４２（５）：４１７４２３．

［１４］ＭｏｒｅｎｏＲｉｓｕｅｎｏＭＡ，ＧｏｎｚáｌｅｚＮ，ＤíａｚＩ，ｅｔａｌ．ＦＵＳＣＡ３ｆｒｏｍｂａｒ
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