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Ｂ１９ －３８０２．２８２１ ７６１２．５６４２ Ｅ１５ －２４４８．６０８４ ４９０９．２１６８ Ｇ１ － －

Ｂ２１ －９２８．７９８１ １８６９．５９６１ Ｅ１６ －２３７２．６５３８ ４７５７．３０７７ Ｇ２ －２２０２．９０２５ ４４１１．８０５
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Ｂ１６ Ｐ１ ６．５２０９（０．０１０７） ９．２７２９（０．００２３） ５．２４６４（０．０２２０） ０．０５６９（０．０５，０．４６１０） ０．６１１８（０．０５，１．３６００）

Ｐ２ ５．６６５２（０．０１７３） ３．３９６５（０．０６５３） ３．４０９５（０．０６４８） ０．０５６９（０．０５，０．４６１０） ０．９８６９（０．０５，１．３６００）

ＲＩＬ １２４．８６２１（０．００００） ７６．００５０（０．００００） ７０．６４４５（０．００００） ０．８１６１（０．０５，０．４６１０） ０．９５９２（０．０５，１．３６００）

Ｂ２３ Ｐ１ ８．１２１１（０．００４４） １２．８６６５（０．０００３） １０．９６２２（０．０００９） ０．０４０１（０．０５，０．４６１０） ０．６５２３（０．０５，１．３６００）

Ｐ２ １．８４８８（０．１７３９） １．８４７０（０．１７４１） ０．０２８９（０．８６４９） ０．０４０１（０．０５，０．４６１０） ０．９４５４（０．０５，１．３６００）

ＲＩＬ ３１．８９０７（０．００００） ３３．９９８２（０．００００） ２．１０７５（０．１４６６） １．２０３６（０．０５，０．４６１０） ０．９１７７（０．０５，１．３６００）

Ｂ２２ Ｐ１ ４．１９４８（０．０４０５） ４．７４９５（０．０２９３） ０．６１６３（０．４３２４） ０．０６０４（０．０５，０．４６１０） ０．５２５３（０．０５，１．３６００）

Ｐ２ ５．４５４６（０．０１９５） ３．２１６２（０．０７２９） ３．５０３８（０．０６１２） ０．０６０４（０．０５，０．４６１０） ０．９９５４（０．０５，１．３６００）

ＲＩＬ １２１．９０８８（０．００００） ７０．００８７（０．００００） ８６．３７９１（０．００００） ０．７２９４（０．０５，０．４６１０） ０．９７７７（０．０５，１．３６００）

Ｆ３ Ｐ１ ６．６５５２（０．００９９） ９．５４９９（０．００２０） ５．６１５９（０．０１７８） ０．０５６３（０．０５，０．４６１０） ０．６１１６（０．０５，１．３６００）

Ｐ２ ３．８３３２（０．０５０２） ２．７５３９（０．０９７０） ０．８９２６（０．３４４８） ０．０５６３（０．０５，０．４６１０） ０．９８７７（０．０５，１．３６００）

ＲＩＬ ８４．７９５８（０．００００） ５３．０７７０（０．００００） ４２．５４４８（０．００００） ０．９７５８（０．０５，０．４６１０） ０．９５９９（０．０５，１．３６００）
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