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ｚｙｍｅｓｏｆｓｏｙｂｅａｎ：ｅｖｉｄｅｎｃｅｏｆｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｔｈｒｏｕｇｈｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｌｓｔａｂｉｌｉ
ｔｙａｎｄｐｈｏｓｐｈｏｒｙｌａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＴｈｅＰｌａｎｔＪｏｕｒｎａｌ，２００５，４４（３）：
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，２０１０，３６（３）：３６５３７５．
（ＷａｎｇＸＢ，ＪｉａｎｇＬＸ，ＷｅｉＬ，ｅｔａｌ．Ｉｎｔｅｇｒａｔｉｏｎａｎｄｉｎｓｅｒｔｉｏｎｓｉｔｅ
ｏｆＥＰＳＰｓｇｅｎｅｏｎｔｈｅｓｏｙｂｅａｎｇｅｎｏｍｅｉｎｇｅｎｅｔｉｃａｌｌｙｍｏｄｉｆｉｅｄ
ｇｌｙｐｈｏｓａｔｅｒｅｓｉｓｔａｎｔｓｏｙｂｅａｎ［Ｊ］．ＡｃｔａＡｇｒｏｎｏｍｉｃａＳｉｎｉｃａ，２０１０，３６
（３）：３６５３７５．）

［１４］ＪｅｒｅｍｙＳ，ＳｔｅｖｅｎＢＣ，ＪｅｓｓｉｃａＳ，ｅｔａｌ．Ｇｅｎｏｍｅｓｅｑｕｅｎｃｅｏｆｔｈｅ
ｐａｌａｅｏｐｏｌｙｐｌｏｉｄｓｏｙｂｅａｎ［Ｊ］．Ｎａｔｕｒｅ，２０１０，４６３：１７８１８３．


